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  چكيده

 رقم گلابي ايرانـي بـا اسـتفاده از          3 رقم بادام و     16 رقم گيلاس،    22 رقم سيب،    32در مطالعه حاضر ژنوتيپ ناسازگاري      
ي آلل هـا بـه روش   با استفاده از ايزوآنزيم ريبونوكلئازهاي خامه گل و تكثير اختصاص       . روش هاي مولكولي تعيين گرديد    

تعيين توالي محصول پي سي آر مشخص نمـود  .  آلل خودناسازگاري شناسايي شد15 رقم سيب ايراني 32پي سي آر در  
 7 رقم گيلاس ايراني، به طور كلي        22در  .  در واقع يك آلل مشابه با نام هاي مختلف هستند          27S و   22S  ،23Sكه آلل هاي    

 رقـم تكثيـر و   12 و 14 داراي بيشترين فراواني بوده و بـه ترتيـب در   4S و 3Sهاي آلل . آلل ناسازگاري شناسايي گرديد   
.  بوده و با هم دگرناسازگارند     4S3Sاز مجموع ارقام گيلاس ايراني مورد بررسي نه رقم داراي ژنوتيپ            . شناسايي گرديدند 

 داراي بيشترين فراوانـي    11S و   2S  ،7Sآلل هاي   .  آلل ناسازگاري شناسايي گرديد    14 رقم بادام ايراني مورد بررسي       16در  
در . دو آلل جديد نيز در ارقام بادام ايراني شناسايي و موقتاً نامگذاري شدند    .  رقم شناسايي گرديدند   4بوده و هر كدام در      

شناسـايي ژنوتيـپ ناسـازگاري ارقـام        .  رقم گلابي ايراني، دو آلل و در يك رقم تنها يك آلل ناسازگاري شناسايي شد               2
  .ي انتخاب گرده زاي دگرسازگار مناسب، ضروري مي باشدبرا
  

  مقدمه

برخي درختان ميوه خانواده گلسرخيان داراي خودناسازگاري گامتوفيتيك هستند كه توسط يك مكان ژني با چندين فرم                 
حداقل دو رقـم    هاي احداث شده با ارقام ناسازگار بايد        براي به دست آوردن حداكثر باردهي در باغ       . شودآللي كنترل مي  

  .دگرسازگار با همپوشاني گلدهي مناسب در كنار هم كاشته شوند
  

 هامواد و روش

اي به  اناستخراج دي .  رقم گلابي ايراني بود    3 بادام و     رقم 16 رقم گيلاس،    22 رقم سيب،    32ارقام مورد بررسي شامل      
آر سيزگرهاي اختصاصي و عمومي و به روش   پي         ها با استفاده از آغا    تكثير آلل . انجام شد ) 1987(روش دويل و دويل     

ژنوتيپ ناسازگاري ارقام سيب با استفاده از ايزوآنزيم ريبونوكلئازهاي خامه گـل نيـز مـورد بررسـي قـرار                    . انجام گرفت 
  .گرفت

  
  نتايج و بحث

 ١٣٦٩
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 رقـم سـيب ايرانـي       32 آر در سـي ها به روش پي   با استفاده از ايزوآنزيم ريبونوكلئازهاي خامه گل و تكثير اختصاصي آلل          

هـاي  هاي قبلاً شناسايي شده و چهار باند احتمالاً مربوط به آلل           باند شناسايي شد كه يازده باند مربوط به آلل         15مجموعاً  
 22S  ،23Sهـاي   آر مشخص گرديد كه آلل    سياساس تعيين توالي محصول پي    همچنين بر ). 1381ارشادي،  (باشد  جديد مي 

ژنوتيپ ناسازگاري ارقام گيلاس، بـادام و گلابـي بـا اسـتفاده از     . هاي مختلف هستندمشابه با نام در واقع يك آلل      27Sو  
 آلـل  7طـور كلـي    رقم گيلاس ايرانـي، بـه  22در  . آر شناسايي گرديد  سيآغازگرهاي اختصاصي و عمومي و به روش پي       

 رقـم تكثيـر و      12 و   14و بـه ترتيـب در        داراي بيـشترين فراوانـي بـوده         4S و   3Sهـاي   آلل. ناسازگاري شناسايي گرديد  
دسـت آمـده بـر    نتايج به.  بوده و با هم دگرناسازگار هستند4S3Sنه رقم گيلاس ايراني داراي ژنوتيپ      . شناسايي گرديدند 

 آلـل   14طـور كلـي      رقـم بـادام ايرانـي، بـه        16در  . باريك بودن اساس ژنتيكي ارقام تجاري گـيلاس ايـران دلالـت دارد            
.  رقم شناسايي گرديدنـد    4 داراي بيشترين فراواني بوده و هر كدام در          11S و   2S  ،7Sهاي  آلل. سايي گرديد ناسازگاري شنا 

همچنين در دو رقـم  ). 2009وليزاده و ارشادي، (دو آلل جديد نيز در ارقام بادام ايراني شناسايي و موقتاً نامگذاري شدند    
       شاه ميوه اصفهان تنها يك آلل ناسازگاري تكثيـر و شناسـايي                   گلابي ايراني سه فصله و سبري، دو آلل و در رقم                  

هاي ناسازگاري جهت شناسايي ارقام مناسب براي كاشـت تـوأم بـه منظـور افـزايش عملكـرد باغـات        شناسايي آلل . شد
  .باشدهاي كنترل شده ضروري ميتجاري و همچنين در كارهاي اصلاحي به منظور اطمينان از تلاقي

 
 منابع

ميـوه و ارزيـابي ارقـام سـيب ايرانـي بـا اسـتفاده از نـشانگرهاي                  افشاني و تشكيل  بررسي گرده ). 1381(شادي، احمد    ار
  .رساله دكتري دانشكده كشاورزي دانشگاه تهران. مولكولي

Valizadeh, B. and Ershadi, A. (2009). Identification of self-incompatibility alleles in Iranian 
almond cultivars by PCR using consensus and allele specific primers. Journal of Horticultural 
Science and Biotechnology, 84: 132-138. 

 
Study the self-incompatibility genotype of some Iranian fruit trees using molecular methods 

 
Abstract 
In this study, the self-incompatibility genotype of 32 Iranian apple cultivars, 22 Iranian sweet 
cherry cultivars, 16 Iranian almond cultivars and 3 Iranian pear cultivars were determined using 
molecular methods. Self-incompatibility genotypes of Iranian apple cultivars were studied by 
stylar ribonuclease isoenzymes and allele-specific PCR amplification and 15        S-alleles were 
identified. Sequence analysis of PCR products showed that S22, S23 and S27 are the same allele 
with different designation. In 22 Iranian sweet cherry cultivars, seven S-alleles were identified. S3 
and S4 were the most frequent S-alleles as each was found in 14 and 12 cultivars, respectively. 
Nine sweet cherry cultivars had S3S4 genotype and are cross-incompatible. In 16 Iranian almond 
cultivars, 14 S-alleles were identified. S2, S7 and S11 were the most frequent S-alleles as each was 
found in 4 Iranian cultivars. Also, two new S-alleles were identified and provisionally designated. 
In two Iranian pear cultivars two S-alleles and in one cultivar, only one S-allele were identified. 
When selecting the compatible pollinizers, it is necessary to identify the S-genotype of fruit trees. 

  

 ١٣٧٠


