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  )فاهيش(يره توارثي منحصر به فرد گل محمدي در ايران 
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  يدهچك
شـده   ور در عرصه هاي وسيعي از كـشور كـشت و كـار مـي    هاي د از گذشته) .Rosa damascena Mill(محمدي  لگ

تواند در برگيرنده ذخيره غني از اين گونه باشد كه مزاياي آن متعاقب شناسايي اين ذخيـره تـوارثي                     است بنابراين ايران مي   
محمـدي از منـاطق عمـده توليـد كننـده آن در كـشور                  ژنوتيپ گـل   41در جهت نيل به اين هدف،       .. مشخص خواهد شد  

ي و كيفـي مرفولـوژيكي،          50 نشانگرهاي ژنتيكي شامل     .آوري شدند   جمع  آغـازگر   38 و   RAPD آغـازگر    31 صفت كمـ
SSRs       نتـايج دلالـت بـر تنـوع بـالاي صـفات            . هاي مورد مطالعه انتخاب شدند       به عنوان ابزار ارزيابي تنوع ژنتيكي نمونه

نشانگرهاي ملكـولي نيـز     .  گل، برگ و خار داشت     هاي  مرفولوژيكي مورد ارزيابي به خصوص در صفات مرتبط با ويژگي         
 باند چندشكل به ترتيب بـا اسـتفاده از آغازگرهـاي انتخـابي              225 و   190مقادير بالاي چندشكلي را رديابي و در مجموع         

RAPD   و SSR  وژيكي و ملكـولي  (روابط اصلي بدست آمده براي نشانگرهاي مختلف  .  امتيازدهي شدند مـشابه  ) مرفولـ
در مجموع با شناسايي ايران به عنـوان         .هاي مرفولوژيكي كمتر بود       ها براي داده    پذيري ژنوتيپ    درجه تفكيك  بودند، اگرچه 

نـژادي ايـن گونـه     هاي به زراعي و بـه     اي براي اجراي طرح     هاي تازه     محمدي علاوه بر روشن شدن افق       يك مركز تنوع گل   
  .ه آن نيز فراهم گرديدارزشمند در كشور، شواهدي در ارتباط با خاستگاه ناشناخت

  
  مقدمه
حضور . اي ديرينه و ناشناخته در ايران دارد از گياهاني است كه پيشينه) .Rosa damascena Mill(محمدي  گل

توارثي آن را  هاي اصلاحي در دنيا لزوم توجه بيشتر در جهت دستيابي و شناسايي ذخاير كمرنگ اين گونه گياهي در برنامه
زلساك، (باشد  هاي گزارش شده در بين اجداد رزهاي جديد مي  از گونهمحمدي گلجه به اينكه با تو. سازد روشن مي

در . محمدي و رزهاي جديد نيز حائز اهميت باشد تواند در اصلاح گل ، مطالعه در زمينه تنوع ژنتيكي اين گونه مي)2006
بنابراين در اين پژوهش بررسي . راهكاري مناسب باشدتواند  توارثي اوليه و كاربرد مجدد آنها مي اين راستا شناسايي ذخاير

   . محمدي موجود در كشور با استفاده از نشانگرهاي مرفولوژيكي و ملكولي مورد توجه قرار گرفت هاي گل دقيق ژنوتيپ
  

  ها مواد و روش
رس، اصفهان، كرمان، هاي فا استان(كار آن در ايران  و هاي كشت   آوري شده از عرصه محمدي جمع  ژنوتيپ گل41تعداد 

در مجموع . از بلغارستان در اين مطالعه مورد ارزيابي قرار گرفتند‘ خزانليك’و رقم ) آذربايجان شرقي و خراسان رضوي
به . ها مورد استفاده قرار گرفتند  در مقايسه ژنوتيپSSRs آغازگر 38 و RAPD آغازگر 31 صفت كمي و كيفي، 50

هاي مورد بررسي، تجزيه واريانس، مقايسه ميانگين با روش  ولوژيكي بين ژنوتيپمنظور بررسي تنوع در صفات مرف
 SPSS و SASفواصل مربع اقليدسي و رسم دندروگرام بر اساس روش وارد با استفاده از نرم افزارهاي  دانكن، محاسبه
 و RAPD هر دو نشانگر در ارزيابي نتايج نشانگرهاي ملكولي، امتيازدهي باندهاي مشاهده شده براي. انجام گرفت
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SSRها با  فواصل ژنتيكي بين ژنوتيپ.  به صورت يك و صفر با توجه به حضور و يا عدم حضور باندها انجام شد
 با استفاده از برنامه UPGMAها با استفاده از روش  اي ژنوتيپ  محاسبه ضريب تشابه دايس تخمين و آناليز خوشه

NTSYS-pcصورت گرفت  .  
  

  نتايج و بحث
هاي مورد بررسي در اين تحقيق اختلافاتي را در صفات مورد بررسـي   ا توجه به نتايج ارزيابي تنوع مرفولوژيكي، ژنوتيپ     ب

ها بـر اسـاس ايـن صـفات و بـا              بندي ژنوتيپ   در گروه . به ويژه صفات مرتبط با خصوصيات گل، برگ و خار نشان دادند           
هاي فارس، اصـفهان و كرمـان در          آوري شده از استان     محمدي جمع   هاي گل   اي تعداد زيادي از ژنوتيپ      روش آناليز خوشه  

دو ژنوتيپ شـاخص    . هاي آذربايجان شرقي گروهي مستقل را تشكيل دادند         گروهي واحد قرار گرفتند، در حاليكه ژنوتيپ      
ستقل هـايي م ـ  نيز مـشخص و در گـروه  ) از خراسان رضويG 24(و يك ژنوتيپ با تعداد خار كم ) از تهرانG 3(پاكوتاه 

 بانـد قابـل   343 منـتج بـه   RAPD آغازگر انتخـاب شـده   31ملكولي، مجموع  با توجه به نتايج نشانگرهاي. قرار گرفتند
 نشانگر ريزماهواره   38 باند با كاربرد     225در مقابل تعداد    . چندشكل بودند %) 55( باند   190امتيازدهي شدند كه از بين آنها       

دهنده شباهت بـالاي تعـداد زيـادي از           ايج به دست آمده از هردو نشانگر نشان       نت. به دست آمد كه همگي چندشكل بودند      
هـايي نيـز در        بود اما تفـاوت    RAPD تا حد زيادي مشابه با دندروگرام        SSRدندروگرام حاصل از نتايج     . ها بود   ژنوتيپ

 تفاوت قابـل ملاحظـه       از فارس بطور ثابت    G30 و   G5  ،G9هاي    ژنوتيپ. ها مشاهده شد    موقعيت تعداد كمي از ژنوتيپ    
تواند دليلي  كه مي نشان دادند SSR و RAPDهاي مرفولوژيكي،   ها با توجه به نتايج حاصل از داده         اي را با ساير ژنوتيپ    

 هردو نشانگرهاي ملكولي و مرفولوژيكي درجه بالايي از چندشكلي را در             در مجموع  .ها باشد   بر دورگ بودن اين ژنوتيپ    
هـاي انجـام شـده در     مدي در ايران نشان دادند كه مغاير با فقدان تنوع گزارش شـده در پـژوهش      مح  هاي گل   ميان ژنوتيپ 

همچنـين  . باشـد  مـي ) 2004بايدار و همكاران، (و تركيه   ) 2005 ،؛ روسانو و همكاران   2000 ،آقاقلو و همكاران  (بلغارستان  
 كـه  هـا قـرار گرفـت    مشابه با عمـده ژنوتيـپ  در هر سه روش ارزيابي تنوع ژنتيكي در گروهي ‘خزانليك’ژنوتيپ بلغاري   

چنين فرض كـرد      توان اين     بنابراين مي . بود) 2005روسانو و همكاران،     (SSRمطابق با گزارش قبلي با استفاده از نشانگر         
العـه  نتايج اين مط  ). 1994بايراك و آكگول،    (محمدي بلغارستان از ايران به آن منطقه انتقال يافته باشند             هاي گل   كه ژنوتيپ 

مقادير بالاي چندشـكلي مـشخص      . محمدي ايران فراهم نمود     هاي گل   اي در رابطه با ژنوتيپ      اطلاعات ارزشمند و گسترده   
توانـد در نتيجـه حـضور     تر اين گونـه در ايـران اسـت كـه مـي      محمدي، بيانگر پايه ژنتيكي وسيع   هاي گل   شده در ژنوتيپ  

ها براي صفات تجاري و         رافيايي، انتخاب و كشت و كار در طي قرن        هاي مختلف جنس رز در اين سرزمين، تنوع جغ          گونه
بـرداري از ذخيـره تـوارثي در دسـترس            در حال حاضر مرحلـه بهـره      . سازگاري بهتر با شرايط آب و هوايي مختلف باشد        

دسـت  اطلاعـات ارزشـمند بـه    . محمدي در ايران كه بدون ترديد يك مركز تنوع مهم اين گونه است فراهم شده است               گل
توانـد بـه طـور مـستقيم پژوهـشگران را در       هاي شاخص مي آمده در مورد اين ذخيره توارثي و شناسايي برخي از ژنوتيپ 

   .برداري ژنتيكي از اين ذخيره توارثي هدايت كند جهت بهره
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Damask rose (Rosa damascena Mill) is widely cultivated throughout Iran and therefore  the local 
Damask varieties in Iran may comprise a rich gene pool for this species waiting to be explored. To 
assess the diversity of the Iranian Damask germplasm, 41 damask rose genotypes were collected 
from the most important cultivation regions for this species which includes Fars, Isfahan, East 
Azerbaijan, Kerman and Khorasan provinces. Genetic markers including 50 quantitative and 
qualitative morphological traits, 31 RAPD and 38 SSR primers were involved in the genetic 
diversity evaluation of the studied genotypes. Results showed a high diversity of morphological 
characters especially those that were related to flower, leaf and prickle morphology. Molecular 
markers also revealed high level of polymorphism, 190 and 225 polymorphic bands from selected 
RAPD and SSR primers were amplified. The basic relationships were similar among evaluation 
methods, although the degree of discrimination was much less for the morphological data. The data 
suggests that Iran is a center of diversity of Damask rose and gives us some clues about unknown 
center of origin of this species. 
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