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  ماهواره بررسي روابط ژنتيكي بين تعدادي از ارقام انگور تركيه با استفاده از نشانگرهاي ريز

  
  )3( علي ارگول ،)2(، گوكهان سويلمز اوغلو )1(مينا شيدفر 

كنولوژي  استاد بخش بيوت-3 مدير گروه و استاد دانشگاه  بخش باغباني دانشگاه آنكارا، -2 دانشجوي رشته دكتري دانشگاه آنكارا، -1
  دانشگاه آنكارا

 
 

 شرايط محيطي مناسب، تركيه يكي از مهم ترين مناطق انگوركاري با ذخاير ژنتيكي بسيار غني و تاريخچه طهبه واس
 و به منظور ارزيابي تنوع ژنتيكي، سينونيمي و همونيمي 1387اين طرح تحقيقاتي درسال . طولاني پرورش انگور مي باشد

 2 رقم انگور زراعي و 39 ژنومي از برگ DNAدر اين تحقيق، . قام انگور تركيه به انجام رسيدموجود بين تعدادي از ار
 جفت آغازگر 15رقم شاهد موجود در كلكسيون انگور ايستگاه تكيرداغ استخراج گرديد و براي تكثير مكان هاي ژني از 

نتايج حاصله .  آلل بود12 تا 2 در هر مكان ژني بين نتايج نشان داد كه ميانگين تعداد آلل. ريزماهواره هسته اي استفاده شد
، )قيصريه(، جوكليك )از منطقه اسكي شهير( مورد سينونيمي بين ارقام انگور مانند سياه فسد يكن 4از داده هاي مولكولي 

، سياه بوزگولو و )قيصريه(، حانيم دوداغي و كارا اولك و كاراليك )اسكي شهير(سياه اوزوم و كويون گوزي 
 درصد تشابه ژنتيكي به دست آمد و مشخص شد كه ٪57و يك مورد همونيم به نام نارينجي با ) اسكي شهير(بوزگولو

  .اين دو رقم با ژنتيك متفاوت داراي يك اسم بودند
  

Vitis vinifera, SSR   . تركيه، سينونيمي و همونيمي،   :كلمات كليدي

  مقدمه 
لاعاتي پلي مورفيسم و خصو صيات مطلوب ديگر به عنوان نـشانگرهاي كـارا              نشانگرهاي ريزماهواره به علت محتواي اط     

در اين تحقيق از    . در مطالعات ژنتيكي و اصلاحي مانند آناليزهاي ژنتيكي و ايجاد نقشه كشي ژنتيكي مناسب بكار مي رود                
  .اين نشانگرهاي مولكولي جهت تشخيص تشابهات ژنوتيپي و تنوع ژنتيكي استفاده گرديد

  
  و روش هامواد

 رقم انگور زراعي تركيه از دو ناحيه قيصريه و اسكي شهير به همراه دو رقم كنترل مورد بررسي قـرار  41در اين تحقيق از     
 جفـت آغـازگر ريزمـاهواره       15در اين تحقيق از   . انجام شد ) 1998( به روش لفورت وهمكاران      DNAاستخراج    . گرفت

 ميكروليتر بـا  10با حجم ) CRΡ(اههاي ريزماهواره، واكنش زنجيره اي پلي مراز براي تكثير جايگ  . هسته اي استفاده گرديد   
 به صـورت وجـود      DNAالگوي نواري   . چرخه هاي حرارتي براي اين نشانگرهاي ريزماهواره اي هسته اي انجام گرفت           

براي  .ا محاسبه گرديد  بر اساس نشانگر وزن مولكولي، اندازه هر كدام از نواره         . مشخص شدند ) 0(يا عدم وجود نوار     ) 1(
- ، يافتن روابط والد    IΡيافتن تعداد آللها، فراواني آللها، هتروزيگوتي مورد انتظار و همچنين هتروزيگوتي مشاهده  شده و              

  . استفاده شد Identityنتاج، حالات سينونيم و همونيم از برنامه 

  

 نتايج و بحث

 ١
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 نـشان داد كـه ميـانگين        Identityهواره اي و استفاده از برنامـه        نتايج حاصله بر اساس بررسي و تجزيه داده هاي ريز ما          
 مورد سينونيمي بـين ارقـام انگـور    4نتايج حاصله از داده هاي مولكولي .  آلل بود12تعداد آلل در هر مكان ژني بين دو تا         

، حـانيم   ) كي شـهير  اس ـ(، سياه اوزوم و كويون گوزي       ) قيصريه(و جوكليك   ) از منطقه اسكي شهير   (مانند سياه فسد يكن     
و يك مورد همونيم به نام نـارينجي بـا      ) اسكي شهير (، سياه بوزگولو و بوزگولو    ) قيصريه(دوداغي و كارا اولك و كاراليك       

  .  درصد تشابه ژنتيكي به دست آمد و مشخص شد كه اين دو رقم با ژنتيك متفاوت داراي يك اسم بودند57٪
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Because of suitable climatic zone, Turkey is one of the most important areas for viticulture and has 
valuable grape germplasm resources and very long viticulture history. To study the genetic 
diversity, synonym and homonym relation of some Turkish grapevines this research was 
conducted in 2008. Genomic DNA of 39 grape cultivars and two reference cultivars grown in 
TekirDagh collection was extracted. Genetic loci were amplified by 15 SSR primers. Results 
showed that number of alleles per locus ranged between 2 and 12. The four synonym cases 
between Siyahfeydiken (Eskishehir) and Civiklik (Kayseri), Siyahuzum and Koyungozu 
(Eskishehir), Hanimdudaghi, Karaevlek and Karalik (Kayseri), Siyahbuzgulu and Buzgulu 
(Eskishehir) and one homonym Narinci and Narinci with %57 genetic diversity, was found.  
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