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ت برگ و با استفاده ازخصوصيا) .Prunus incana Pall(هاي گياه مرمره  ارزيابي گوناگوني ژنتيكي برخي از جمعيت
  بذر

 )1( خياوي شاهين جهانگيرزاده ،)1( زاده محمد محمد ،)2( زماني االله ذبيح ،)1( نظري عليون صمد
 تهران دانشگاه منابع طبيعي و كشاورزي باغباني پرديس علوم گروه دانشيار -2 و ارشد كارشناسي دانشجويان -1

هـاي زيـر    و يكـي از خاسـتگاه    Prunusميوه، بخصوص جنسهاي مختلف درختان  پلاسم گونه ايران يكي از مراكز غني ژرم
توانند منابع غني ژني براي  هاي بومي به علت سازگاري با شرايط اقليمي و خاكي منطقه مي ژنوتيپ. باشد مي  Cerasusجنس
از چهـار  ويژگي مورفولـوژيكي بـرگ و بـذر     12منظور بررسي تنوع ژنتيكي،  در پژوهش حاضر به. هاي اصلاحي باشند برنامه

) آذربايجـان شـرقي، آذربايجـان غربـي و كردسـتان     (جمعيت گياه مرمره كه از چهار منطقه تبريز، خـوي، قوشـچي و سـنندج    
دار بـين برخـي    هـاي مثبـت و منفـي معنـي     نتايج همبستگي ساده صفات، وجود همبستگي. بررسي شد ،آوري شده بودند جمع

عامل اصلي توانست  2تجزيه كلاستر با استفاده از . و وزن بذر نشان داد صفات مهم چون سطح برگ، تراكم دندانه برگ، طول
كـه دو   طـوري  ها را نيـز از همـديگر تفكيـك كـرد، بـه      اين گونه را از دو گونه گيلاس و آلبالو تفكيك كند و همچنين جمعيت

بنـدي   م در يك گـروه دسـته  هاي مورفولوژيكي خيلي شبيه هم بودند در كنار ه جمعيت قوشچي و سنندج كه از لحاظ ويژگي
  .شدند

  .مرمره، تنوع ژنتيكي ، تجزيه كلاستر، تجزيه دي پلات: واژه هاي كليدي
  مقدمه
و زير جنس  Prunus، جنس Prunoideae، زير خانواده Rosaceaeمتعلق به خانواده ) .Prunus incana Pall(مرمره 

Cerasus  كه در قسمت). 3(مي باشدMicrocerasus  اين گياه بومي مناطق معتدله شمال غرب . س قرار دارداين زير جن
همچنين اين گياه به شرايط مختلف اقليمي و خاكي مقاومت ). 1(كشور بوده كه مردم آن مناطق از ميوه آن استفاده مي كنند 

براي بررسي خصوصيات مورفولوژيكي اولين قدم . نشان داده بنابراين مي توان از آن در كارهاي اصلاحي كمك گرفت
 Prunusژنوتيپ  44تعداد ) 2008(زنگ و همكاران ). 2(توصيف و طبقه بندي ژنوتيپ هاي يك مجموعه مي باشد 

tomentosa  منطقه جغرافيايي در چين را با استفاده از خصوصيات مورفولوژيكي مورد مطالعه قرار دادند و مشاهده  10از
لاست و بيشترين تغييرات در وزن و عرض ميوه و عرض برگ مشاهده كردند كه در بين جمعيت ها گوناگوني موفولوژيكي با

همچنين مطالعه اي در كشور پرتغال روي ارقام گيلاس و آلبالو  صورت گرفت و ونتايج نشان داد كه صفات مربوط به . شد
ز سانجز و همكاران در مطالعه پر). 7(تنه، برگ، گل، ميوه و بذر در طبقه بندي ژنوتيپ هاي اين دو گونه مفيد مي باشند

گيلاس را به وضوح -دندروگرام حاصل از صفات مورفولوژيكي توانست ارقام بومي و خارجي گيلاس، آلبالو و آلبالو) 2008(
  ).5(تفكيك نمايد

 3(را نشان داده اند  Cerasusبا توجه به اينكه نتايج مطالعات قبلي، تنوع در خصوصيات بذر در بين ژنوتيپ هاي زير جنس 
، بنابراين در مطالعه حاضر از خصوصيات برگ و بذر براي بررسي تنوع ژنتيكي بين جمعيت هاي گياه مرمره، همچنين )4و

  .استفاده شد) گيلاس و آلبالو(ارتباط بين اين گونه با گونه هاي اهلي اين زير جنس 
  مواد و روش ها

سپس با عزيمت به مناطق مورد نظر اطلاعات  با استفاده از اطلاعات موجود رويشگاه هاي طبيعي اين گونه مشخص و
برخي صفات در محل رويشگاه . ثبت شدند) طول و عرض جغرافيايي، ارتفاع و نوع بستر رشدي( رويشگاهي ژنوتيپ ها 

بذر  10برگ و10ژنوتيپ و از هر ژنوتيپ  5از هر منطقه . طبيعي و برخي با جمع آوري نمونه در آزمايشگاه ارزيابي شدند
خصوصيا ت برگ شامل سطح، طول، عرض، تعداد دندانه در سانتي متر، طول . و صفات آنها اندازه گيري شدندانتخاب 

آناليز داده ها با استفاده از . دمبرگ و خصوصيات بذر هم شامل وزن، اندازه، حجم بذر در اين مطلعه مورد ارزيابي قرار گرفتند
  . صورت گرفت PASTو  SPSSنرم افزارهاي 
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  بحثنتايج و 
نتايج حاصل از ضرايب همبستگي ساده صفات نشان داد كه همبستگي بالايي بين سطح برگ با طول و عرض برگ،  طول 

همچنين بيشتر صفات برگ با تراكم . وجود دارد) همبستگي منفي(و با تراكم دندانه برگ ) همبستگي مثبت(دمبرگ و وزن بذر
توسط  Cerasusوع بين صفات برگ و بذر در ژنوتيپ هاي زير جنس وجود تن. دندانه برگ همبستگي منفي نشان دادند

  ).7و  5، 3(محققين زيادي گزارش شده است كه با نتايج حاضر مطابقت دارد 
عامل اصلي كه بيشترين واريانس بين صفات را نشان دادند صورت گرفت كه بر اساس آن ژنوتيپ  2تجزيه كلاستر بر اساس 

شدند كه در گروه اول دوگونه گيلاس و آلبالو قرار گرفتند كه از لحاظ صفات برگي و بذري با  ها  به دو گروه اصلي تقسيم
در گروه دوم جمعيت هاي مرمره نيز از همديگر تفكيك شدند كه بيشتر براساس منشاء . گروه اصلي دوم تفاوت زيادي داشتند

منطقه قوشچي و سنندج از لحاظ صفات رويشي به هم  با توجه به اينكه ژنوتيپ هاي مربوط به. جغرافيايي آنها بوده است
نتايج مطالعات قبلي هم نشان داد كه كلاستر بدست آمد ه از ). شكل(خيلي نزديك بودند در كلاستر كنار هم قرار گرفتند 

تجزيه دي پلات با ). 6(را از همديگر تفكيك كردند  Cerasusصفات موفولوژيكي به طور واضح گونه هاي زير جنس 
با توجه به نتايج . ستفاده از دو عامل اصلي توانست جمعيت ها را از هم تفكيك كند و نتايج حاصل از كلاستر را  تائيد كندا

بدست آمده مي توان گفت كه ژنوتيپ هاي گونه مرمره داراي اندازه برگ و بذر كوچكتري در مقايسه با ژنوتيپ هاي اهلي 
عيت هاي تبريز و خوي نسبت به دو جمعيت ديگر داراي برگ هاي كشيده تري همچنين جم. مي باشند) گيلاس و آلبالو(

داشتن برگ هاي كوچك . بودند كه اين تفاوت ها مي تواند ناشي از ژنتيك گياه باشد و بدون تاثير محيط نيز نمي تواند باشد
از اين ژنوتيپ ها مي توان در برنامه به همراه كرك نشان از مقاومت گياه نسبت به شرايط نامساعد خاك و اقليم مي باشد كه 

  . هاي اصلاحي براي ايجاد ارقام جديد، بهبود صفات ارقام تجاري موجود و اصلاح پايه استفاده كرد
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با استفاده ژنوتيپ از دو گونه گيلاس و آلبالو  2و  P. incanaجمعيت  4كلاستر بندي ژنوتيپ هاي مورد مطالعه از  - شكل

  )).sour(و آلبالو ) sweet(، گيلاس)Sa(، سنندج )Gosh(، قوشچي )Kh(، خوي )Ta(تبريز(از صفات مورفولوژيكي 
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Evaluation of Genetic Diversity in Some Prunus incana Pall. Populations Using Leaf and 
Seed Characters 

Abstract 
Iran is one of the most important growing centers for many fruit trees, especially for genus 
Prunus, and one of the important origins of subgenus Cerasus plants. Due to the suitable 
adaptation of local genotypes to their climatic and edaphic conditions, they can be used in 
breeding programs. In this study, the diversity of Prunus incana Pall. Genotypes by using 12 
morphological parameters of leave and seeds on 20 accessions from 4 locations of Tabriz, 
Khoy, Goshchy and Sanandaj (East Azerbijan, West Azerbijan and Kordestan) was evaluated. 
Results of simple correlation analysis showed significant positive or negative correlations 
among some important traits such as leaf area, leaf serration, stone length and weight. Cluster 
analysis using the two principal components could clearly discriminate P. incana populations 
from sweet and sour cherry species and differentiated P. incana populations according to their 
geographic collection sites. Goshchy and sanandaj populations that were morphologically 
more similar, located close to each other in the cluster. 
Keywords: Prunus incana, genetic diversity, cluster analysis, di-plot analysis 


