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  بر اساس خصوصيات مورفولوژيكي هاي گلابي ها و گونه ارزيابي تنوع ژنتيكي برخي از ژنوتيپ
  )4( ، محمد رضا فتاحي)3( ، حميد عبداللهي)2(، علي عبادي )1( جواد عرفاني

  استاديار موسسه اصلاح و تهيه نهال و بذر كرج -3و  استاد و دانشيار گروه علوم باغباني دانشگاه تهران - 4، 2، دانشجوي دكتري گروه علوم باغباني -1
كشـور در منـاطق معتدلـه     50ت مهم ميوه در خانواده رزاسه است كه بيش از دو هزار سال در حـدود  گلابي يكي از محصولا

شناسايي و بررسي تنوع ژنتيكي، اولين مرحله بـراي دسـتيابي بـه ارقـام مطلـوب در ايـن       . مورد كشت و كار قرار گرفته است
ر اساس صفات كمي و كيفـي مهـم و تعيـين فاصـله     بندي ارقام مورد مطالعه گلابي ب هدف از اين تحقيق گروه. محصول است

هاي اروپايي، آسيايي و  هاي گلابي اعم از گونه نمونه از ژنوتيپ 47بدين منظور اين تحقيق با ارزيابي بين . ژنتيكي بين آنها بود
ي تجزيـه  در ايـن بررس ـ . شـروع شـد   1387وحشي در گروه باغباني پرديس كشاورزي و منابع طبيعي دانشگاه تهران از سـال  

هاي مورد بررسـي در فاصـلة    ژنوتيپ. و با استفاده از تمام صفات مورد بررسي صورت گرفت) Ward(كلاستر به روش وارد 
هـاي جداگانـه قـرار     هاي وحشي و گونه اروپايي در گـروه  طوري كه گونه آسيايي، گونه به سه گروه اصلي تقسيم شدند به 20

. دار بين برخي صفات مهـم را نشـان داد   هاي منفي و مثبت معني ات، وجود همبستگينتايج تجزيه همبستگي ساده صف. گرفتند
هـا،   در بـين عامـل  . كنـد  از واريانس كل را توجيه مـي % 80عامل اصلي نزديك به  9هاي اصلي نشان داد،  نتايج تجزية به عامل

  .واريانس را توجيه كرده است% 32يك به تر مربوط به صفات كمي مرتبط با ميوه و برگ بود نزد فاكتور اول و دوم كه بيش
  گلابي، تنوع ژنتيكي، صفات مورفولوژيك، همبستگي، آناليز كلاستر: كلمات كليدي

  مقدمه
سال اخير  2000يكي از محصولات مهم ميوه از خانواده رزاسه بعد از سيب است كه در آسيا در طي ) .Pyrus spp(گلابي 

گلابي يك گياه دگرگشن است كه همين مسئله منجر ). Bell et al., 1996؛ Bell, 1990(مورد كشت و كار قرار مي گيرد 
كه فقط ) Monte-Corvo et al., 2001(به بوجود آمدن سطح بالايي از هتروزيگوتي و تنوع آللي در اين جنس شده است 

هاي در طي دهه). Bell et al., 1996(تعداد محدودي از ارقام آن به صورت تجاري مورد كشت و كار قرار مي گيرد 
هاي هاي اروپايي و آسيايي و ساير گونههاي بسياري صورت گرفته است تا ارزيابي تنوع ژنتيكي در گلابيگذشته تلاش

هاي سنتي ارزيابي ارقام بر روش. تعيين گردد DNAبا استفاده از ماركرهاي مورفولوژيكي، بيوشيميايي و   Pyrusجنس
 ,.Cantini et al. 1999(مولاً براي شناسايي ارقام داخل يك گونه استفاده مي شود اساس صفات مورفولوژيكي مع

Barranco and Rallo, 2000( اگرچه بيان آنها به شدت تحت اثر محيط، سن درخت، سيستم تربيت و مراحل ،
و نزديكي به مراكز   Pyrus ايران با بيش از ده گونه از جنس). Rotondi et al., 2003(فنولوژيكي گياهان قرار مي گيرد 

هاي گلابي كشور به منظور تنوع گلابي به عنوان يكي از منابع مهم ژنتيكي گلابي دنيا شناخته شده است و مطالعه ژرم پلاسم
  . هاي اصلاحي امري ضروري به نظر مي رسدشناسايي ارقام مناسب براي توسعه و كشت و كار و استفاده از آنها در برنامه

  هاروش  مواد و
اين تحقيق در گروه علوم باغباني پرديس كشاورزي و منابع طبيعي دانشگاه تهران و  موسسه تحقيقات اصلاح و تهيه نهال و 

نمونه  4شامل ارقام داخلي و خارجي و  P. communisنمونه گلابي گونه  41بررسي تنوع ژنتيكي بين . بذر كرج انجام شد
با ) P. mazandaranica & P. salicifolia(هاي وحشي خلي از ژنوتيپگونه دا 2و   P. pyrifoliaگلابي گونه 

انجام  1389و  1388اين تحقيق در بهار و تابستان . )1جدول ( صفات مورفولوژيكي مربوط به برگ و ميوه صورت گرفت
گيري صفات زهبراي اندا. ارزيابي شدند)  (UPOV, 2000پذيرفت و صفات مربوط به برگ، شاخه و ميوه طبق ديسكريپتور

 SPSS و   Excelتجزيه و تحليل داده ها با استفاده از نرم افزار  . هاي متفاوتي استفاده شدكمي و كيفي مختلف از روش
  . صورت گرفت
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  نتايج و بحث
ترين ضريب تنوع مربوط به صفات مرتبط به ميوه از جمله رنگ دم ميوه، انحناي دم ميوه، در بين صفات مورد بررسي بيش

كمترين ضريب تنوع مربوط به صفات مرتبط وضعيت گوشوارك دم برگ، حفره انتهايي . اندازه ميوه و عمق حفره دم ميوه بود
ترين نمونه مورد مطالعه كج زرد يكي از زودرسها، دمدر بين كل ژنوتيپ. ميوه و موقعيت بيشترين عرض برگ بدست آمد

نتايج . برآورد شد% 26/33گرم با ضريب تنوع  214و  34/21به ترتيب  هاحداقل و حداكثر وزن ميوه در ژنوتيپ. بود
صفات مرتبط با برگ از جمله . همبستگي بين برخي صفات كمي برآورد شد و همبستگي مثبت و خاصي بين آنها وجود دارد

همبستگي . وه هستندطول و عرض پهنك داراي همبستگي مثبت و معني داري با صفات مرتبط با ميوه مانند وزن و اندازه مي
وزن ميوه . بالاي بين صفات اين امكان را ايجاد مي كند تا از طريق اندازه گيري هر يك به وضعيت صفت دوم پي ببريم

تر و عملكرد بالاتر باعث كاهش درصد قند و اسيد به نظر مي رسد وزن ميوه بيش. همبستگي منفي با مقدار قند و اسيد داشت
سازي قند مصرف و اكثر تركيبات در ارقام با عملكرد بالا كربوهيدرات كمتري براي ذخيره. ا مي شودو همچنين نسبت بين آنه

نسبت قند به اسيد بالا يك صفت مطلوب براي ميوه است و وجود همبستگي مثبت . فتوسنتزي صرف عملكرد ميوه مي شود
اي نشان داد نتايج حاصل از تجزيه خوشه. مطلوب باشدميان آن با درصد قند و همبستگي منفي با درصد اسيد مي تواند بسيار 

اما در فاصله . هاي وحشي و گونه اروپايي تقسيم شدندبه سه گروه اصلي شامل گونه آسيايي، گونه 20ها در فاصله كه ژنوتيپ
  ).1شكل (رفتند هاي جداگانه قرار گشاخه اصلي تقسيم شد كه ارقام ايراني و خارجي در زير شاخه 2گونه اروپايي به  10

 ليست ارقام گلابي مورد استفاده در اين تحقيق -1جدول
  نام  كد  نام  كد  نام  كد  نام  كد  نام  كد
  دم كج سبز 41  ويليام دوشس SK8 31 21  بيوره دامانليس 11  بيوره ديل  1

 گونه مازندراني 42 2خوج وحشي  32 دوين دوكوميس 22  3نامشخص  12  اسپادونا  2

  لويس بونه 43  2بلغار  33  2نامشخص  23  1نامشخص  13  فلسطيني  3

  سه فصله 44 گونه ساسيفوليا 34  شاه ميوه 24  شاهك 14  بارتلت  4

  پاسكولمار 45  بيروتي 35  بورهاردي 25  دوشس 15  سيف تبريز  5

  كنجوني 46  بوهمه SK6 36 26  دم كج زرد 16  هراسوئيت  6

  كفتربچه 47  3بلغار  SK9 37 27 فارويت دكلاپس 17  پاس كراسان  7

      پيغمبري SK7 38 28  تاشكندي 18 پكهامزتريموف  8
      سبري 39  محمد علي 29  كوشيا 19  دره گزي  9

      نطنزي 40  1خوج وحشي  30  كايسر 20  آلورت 10
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 ward  ژنوتيپ و رقم گلابي بر اساس روش  47گروه بندي  -1شكل 

  تقدير و تشكر
هاي ژاپني از استاد گرامي جناب آقاي دكتر ارزاني از دانشگاه تربيت مدرس تهيه شده كه نگارندگان كمال مواد گياهي گلابي

  .تقدير و تشكر را از ايشان دارند
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Evaluation of Genetic Diversity of Some Pear (Pyrus spp.) Genotypes and Species based 
on Morphological Marker 

 
 
Abstract 
Pears (Pyrus spp.) belongs to the Rosaceae family, which have been cultivated for more than 
2000 years. Pears are among the most important fruits in all the temperate regions in about 50 
countries of the world. Identification and estimation of genetic diversity of pear germplasm is 
a primary steps in its breeding program. The objectives of this study were to classify pear 
genotypes based on qualitative and quantitative characteristic and determination of their 
genetic distance. Evaluation of genetic diversity of 47 pear accessions including European, 
Asian and wild species, was started since 2008 in University of Tehran, Karaj – Iran. In this 
study genotypes were classified according to their characteristics and Ward's method. Results 
derived from cluster analysis divided the genotypes into three main groups including 
European, Asian and wild species. Results of simple correlation analysis showed significant 
negative or positive correlations for some of the important traits. Results of factor analysis 
indicated that nine main factors indicated 80% of total variance. First and second factors that 
were related to leaf and fruit characteristics, described nearly upto 32% of variance.      
Keywords: Pear, Genetic diversity, Morphological marker, Correlation, Cluster analysis 

  
  


