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 هايارتباط دو گروه وزني دانه در تعيين مراكز تنوع لوبيا از طريق پروتئين

 با استفاده از پارامترهاي ژنتيكي ايذخيره 
  )3( محمد حسن كوشكي ،)2( ، محمد مقدم)2( ، مصطفي وليزاده)1( اكبر مرزوقيان

گروه زراعت و اصلاح نباتات، دانشكده كشاورزي، دانشگاه  -2گروه زراعت و اصلاح نباتات، دانشكده كشاورزي، دانشگاه تبريز  دانشجوي دكتري -1
  ايستگاه تحقيقات كشاورزي شهرستان بروجرد -3تبريز 

باشـد،  مـي )  (.Phaseolus vulgaris Lترين عوامل در شناسايي مراكز تنوع در لوبيا هاي وزني كه از مهمارتباط بين گروه
 2/0هاي پروتئينـي توسـط روش اسـتخراج     نمونه. ژنوتيپ لوبياي معمولي ارزيابي شد 70اي بذر هاي ذخيرهنئياز طريق پروت

در بررسي طيف . ها از نظر هر يك از نوارها به دو گروه واجد و فاقد نوار تقسيم شدند ژنوتيپ. تهيه گرديدند) NaCl(مولار 
نشان داد كه از بين باندهاي الكتروفورزي، باندهاي   GSTنتايج حاصله از آماره ژنتيكي محلول درنمك، اي هاي ذخيره پروتئين

تواند در مطالعـات  نتايج اين پژوهش مي. ترين تاثير را در تمايز دو گروه وزني داشتندبيش  40و  38، 32، 30با حركت نسبي 
  .ردبررسي تنوع ژنتيكي مورد استفاده محققين قرار گي

     .Common beanهاي وزني، لوبياي معمولي، مراكز تنوع، اي، تنوع ژنتيكي، گروههاي ذخيرهپروتيئن: هاي كليديواژه

  : مقدمه
مربوط به مركز ) گرم به ازاي وزن صد دانه 40بيشتر از (دانه هاي درشت : تنوع در لوبيا از نظر وزني به اين صورت است

مربوط به ) گرم به ازاي وزن صد دانه 40تا  25(و دانه متوسط ) گرم به ازاي وزن صد دانه 25از  كمتر(تنوع آند و دانه ريز 
، به لحاظ )آند و آمريكاي مركزي(يكي از علل ارتباط دو خزانه ژني ). 2001شري و سينگ(مركز تنوع آمريكاي مركزي است 

- اين پژوهش به).2009پريرا و همكاران (گزارش شده است هاي بذري فازئولين  پروتئين) كوچك در مقابل بزرگ(اندازه دانه 

  .اي طراحي و اجرا گرديدهاي ذخيرههاي وزني لوبيا از طريق پروتئينمنظور بررسي ارتباط بين گروه
   :هامواد و روش

ي خمين و هاي تحقيقات كشاورز ژنوتيپ ارسالي از ايستگاه 215ژنوتيپ لوبيا بصورت تصادفي از  66در اين پژوهش تعداد 
براي استخراج ).ها نشان داده نشده استداده(همراه ارقام تلاش، خمين، صياد و دانشكده مورد مطالعه قرار گرفت بروجرد به
. استفاده گرديد) 2000(در بذر، روش كروچكو و بيولي  ( M NaCl 0.2)اي محلول درنمك   هاي ذخيره  پروتئين

نامگذاري  (RM) 6هر نوار بر حسب حركت نسبي.يكروليتر بارگذاري انجام شدم 20عمودي با % 10هاي  الكتروفورز در ژل
در ارزيابي كيفي بسته به حضور يا عدم حضور پروتئين در يك مكان خاص كدهاي يك و صفر به آنها اختصاص داده . شد
براي . بندي شدندگرم گروه 40 تر ازگرم و بيش 40تر از ها بر اساس وزن صددانه به دو گروه با وزن صد دانه كمژنوتيپ. شد

براي تجزيه و  .استفاده گرديد% 1در سطح احتمال )  1970(وركمن و نيسواندر  2χاز آمارهGST آزمون پارامتر ژنتيكي
  . استفاده گرديد POPGENEو  Excel ،SPSSافزارهاي  هاي آماري از نرم تحليل

 :نتايج و بحث

نشان  1ها در شكل  و حركت نسبي نوارهاي پروتئيني براي برخي ژنوتيپ M2/0محلول درنمك  اي هاي ذخيره طيف پروتئين 
هاي در گيري براي باندهاي الكتروفورزي بر اساس دو گروه وزني در نمونهپارامترهاي ژنتيكي مورد اندازه. داده شده است

ها دارد براي باندهاي با حركت وهكه نشان از وجود تفاوت بين گر GSTترين مقدار براي آماره بيش. درج شده است 1جدول 
هاي وزني تر از باندهاي پروتئيني ديگر در تمايز گروهها  بيشدهد اين باندبدست آمد كه نشان مي 40و  38، 32، 30نسبي 
دانه هاي : بر اساس نتايج محققان مراكز تنوع لوبيا شامل دو مركز تنوع در لوبيا از نظر وزني به اين صورت است. موثرند

) گرم به ازاي وزن صد دانه 25كمتر از (مربوط به مركز تنوع آند و دانه ريز ) گرم به ازاي وزن صد دانه 40بيشتر از (درشت 

                                                 
١)Relative mobility 



٩٠ 
  دانشگاه صنعتي اصفهان،1390شهريور ماه  17تا  14 ،هفتمين كنگره علوم باغباني ايران

  
نتايج ). 2001شري و سينگ(مربوط به مركز تنوع آمريكاي مركزي است ) گرم به ازاي وزن صد دانه 40تا  25(و دانه متوسط 

تر از باندهاي پروتئيني ديگر در تمايز بيش 40و  38، 32، 30دهاي با حركت نسبي حاصل از اين پژوهش نشان داد كه بان
  .تواند در مطالعات بررسي تنوع مورد استفاده محققين قرار گيردمراكز تنوع لوبيا موثرند كه اين نتايج مي

پارامترهاي ژنتيكي براي باندهاي الكتروفورزي بر –1جدول
 هاياساس دو گروه وزني در نمونه

 لوبيا

  
  

 
در ) (M NaCl 0.2 هاي روش استخراج نمونه ژل - 1شكل
  هاي لوبيا نمونه

    

HT = ،تنوع كلHS = ،تنوع بينGST =ها تفاوت بين جمعيت  
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Relationship between two weight groups of seeds in determining diversity centers of 
common bean using storage proteins 

Abstract 
Relationship between weight groups is one of the most important factors to recognize 
diversity centers of common bean, evaluated by storage proteins of 70 genotypes. Protein 
samples were prepared by 0.2 M NaCl extraction method. Genotypes were classified in two 
groups with or without special bands.  Evaluation of storage protein patterns in salt showed 
that GST statistics for bands with RM 30, 32, 38 and 40 had the most effect on separation 
between two weight groups. The results of this research can be used by researchers for 
genetic diversity evaluation. 


