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با استفاده ازتكثير   (Pyrus communis L ) ايراني و خارجي بيهاي ناسازگاري در چند رقم گلاآلل تعيين

 اي پليمراز هاي زنجيرهها به روش واكنشاختصاصي آلل
 )3( محمد خاني، عبدالرحمان )2( ، احمد ارشادي)1( مريم باقري

استاديار گروه باغباني، دانشكده كشاورزي،  -3 سينا همدانكشاورزي، دانشگاه بوعلي باغباني، دانشكدهاستاديار گروه  -2و دانشجوي دكتري  -1
 شهركرددانشگاه 

خود ناسازگاري گامتوفيتيك يك مكانيسم طبيعي است كه در گلابي و ساير درختان ميـوه خـانواده رزاسـه وجـود دارد و بـه      
بـراي چنـد رقـم گلابـي      خودناسـازگاري  هايق حاضر آللدر تحقي. وسيله يك مكان ژني با چندين فرم آللي كنترل مي شود

بر اسـاس انـدازه تخمـين     .هاي اختصاصي و عمومي مشخص گرديدبا استفاده از آغازگر (Pyrus communis L)اروپايي 
بـا   زده شده از محصول پي سي آر تكثير شده با استفاده از آغازگرهاي عمومي در ارقام ايراني دم كج و كفتـر بچـه ، دو بانـد   

اندازه متفاوت از محصول پي سي آر مربوط به آلل هاي خودناسازگاري شناخته شد، كه ممكن اسـت مربـوط بـه آلـل هـاي      
محصول پي سي آر در اين دو رقم توالي يابي گرديد و با توجه بـه تفـاوت در تـوالي نوكلئوتيـدي و     . جديد ناسازگاري باشد

، )7S4S(دوشـس [براي هفت رقم هـر دو آلـل   در مجموع . ناميده شدند Syو  Sxا آمينواسيدي با ساير آلل ها، موقتا اين بانده
و براي يـك رقـم فقـط    ) ] 8S5S( و لاله) Sy4S(كفتربچه, )7S4S(، قوسي)Sx4S(، دم كج)5S1S(، پاس كولمار)8S4S(كوشيا

و مفيد بـراي تعيـين    مؤثر نتايج اين تحقيق نشان داد كه تكنيك پي سي آر يك روش.  شناسايي گرديد) 5S(يك آلل پيغمبري
  .باشدژنوتيپ خود ناسازگاري در گلابي مي

  آلل، ژنوتيپ ناسازگاري، گلابي: هاي كليديكلمه
   :مقدمه

شناسايي آلل هاي ناسازگاري  يك روش مفيد براي انتخاب صحيح گرده دهنده و ژنوتيپ هاي مادري در برنامه هاي 
اكثر ارقام گلابي  .كردن شجره و منشاء بعضي ژنوتيپ ها مفيد استاصلاحي فراهم آورده است و همچنين در مشخص 
توانند به وسيله پارتنوكارپي مقداري ميوه توليد كنند اما براي بدست خودناسازگار هستند، هر چند برخي ارقام گلابي مي
  .رسدزاي مناسب و سازگار، الزامي به نظر ميآوردن محصول كافي و اقتصادي، كاشت درختان گرده

  : هامواد و روش
و دوشس، كوشيا، پاس كولمار، قوسي،دم كج، ) به عنوان ارقام شاهد(ارقام مورد بررسي شامل بارتلت،كوميس،بوره ژيفارد 

جفت  9تكثير آللها با استفاده از . انجام شد) 1987(استخراج دي ان اي به روش دويل و دويل . كفتربچه، لاله و پيغمبري بود
و به روش پي سي آر ) 2008(ي ويك جفت آغازگر عمومي طراحي شده توسط سانزول و همكاران آغازگرهاي اختصاص

و ميزان ) فرانسه(خالص سازي محصول پي سي آر با كيت خالص سازي و توالي يابي توسط شركت ميل جين .انجام گرديد
  . تشابه توالي ها با نرم افزار بلست انجام شد

   :نتايج و بحث
ها به روش پي سي آر ژنوتيپ خودناسازگاري سه رقم شاهد خارجي بارتلت، ثير اختصاصي و عمومي آللبا استفاده از تك

ارائه شده به وسيله سانزول و  تعيين شد كه با نتايج) S1S6(و ) 2S1S( ،)S4S5(كوميس و بوره ژيفارد به ترتيب شامل 
تعيين ) 5S1S(و پاس كولمار ) 8S4S(، كوشيا )S74S(ژنوتيپ خودناسازگاري رقم دوشس. تطابق داشت) 2008(همكاران 

با استفاده از مجموع آغازگرهاي . تا كنون گزارشي از تعيين ژنوتيپ اين سه رقم توسط ساير محققين منتشر نشده است. شد
 در هر. تعيين شد) S5S8(و ) 7S4S(اختصاصي و عمومي ژنوتيپ ناسازگاري دو رقم گلابي ايراني قوسي و لاله به ترتيب 

كدام از ارقام دم كج و كفتر بچه باندي با سايز متفاوت به دست آمد كه با كمك توالي يابي محصول پي سي آر مشخص 
و آلل يافت شده در رقم كفتر بچه % Pyrus syriaca 98گزارش شده در  S2گرديد كه آلل يافت شده در رقم دم كج با آلل 

با توجه به اينكه برخي آلل هاي ناسازگاري داراي .ي آمينواسيدي دارندتشابه در توال20S Pyrus communis 4/97%با آلل 
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تشابه بسيار زيادي از نظر توالي نوكلئوتيدي و آمينواسيدي هستند، باندهاي تكثير شده در اين ارقام مي توانند مربوط به دو 

در رقم گلابي . نامگذاري شد) S8Sy(و ) Sx4S(آلل جديد باشند كه به صورت موقت ژنوتيپ ناسازگاري اين ارقام به ترتيب 
نتايج اين بررسي نشان داد كه تكنيك پي سي آر يك روش موثر و مفيد . شناسايي شد) 5S(پيغمبري فقط يك آلل ناسازگاري 
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Abstract:  
Gametophetic self-incompatibility, a natural mechanism occurring in pear and other Rosaseae 
family fruit-tree species, is controlled by the S-locus with allelic variants. In the present study 
the S-alleles of some European pear (Pyrus communis L.) cultivars were determined using 
specific and consensus primers. On the basis of the estimated lengths and sequence alignment 
of PCR products obtained using consensus primers two probably new alleles were detected in 
‘Domkaj’ and ‘Kaftarbache’ cultivars, Which provisionally labelled Sx and Sy. In conclusion 
for seven cultivars both alleles [Doshes (S4S7), Koshia (S4S8), Paskolmar (S1S5), Domkaj 
(S4Sx), Ghousi (S4S7), Kaftar bache (S4Sy) and Laleh (S5S8)] and Pighambari cultivar only 
one allele (S5) were identified. Results obtained in this study showed that PCR technique 
provides an efficient and rapid method to monitory the genotype performance of pear 
cultivars. 
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