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  چکیده

استفاده از نشانگرهاي مولکولی  آوري گردید، سپس باو افغانستان جمع ژنوتیپ خربزه از دو کشور ایران 19در این پژوهش تعداد 
RAPD باند چند شکل به 135نوکلئوتیدي در این پژوهش مورد استفاده قرار گرفت و  10آغازگر  14. مورد ارزیابی قرار گرفتند -

 UPGMAاساس ماتریس تشابه و به روش تجزیه کلاستر بر. درصد بود 36/96دست آمده درصد چند شکلی بهمیانگین . دست آمد
هاي خربزه در این پژوهش ژنوتیپ. گروه اصلی قرار داد 4ها را در ژنوتیپ 48/0دندروگرام حاصله در حد تشابه . ت آمددسبه

 IF2و  IF1هاي ترتیب بین ژنوتیپترین تشابه و فاصله ژنتیکی بهبیش. گروه اینودوروس و کانتالوپنسیس از یکدیگر تفکیک نشدند
نتایج حاصل از این پژوهش نشان داد که . دست آمدبه) IK2(از افغانستان و رقم آناناسی  AM5 و ژنوتیپ) استان فارس(از ایران 
طور کامل  هاي خربزه را بهتوان ژنوتیپطور کامل از هم جدا نشدند، بنابراین نمیهاي خربزه از کشور ایران و افغانستان بهژنوتیپ

  .اساس منشأ از هم تفکیک کردبر
  RAPD اي، خربزه، ژنوتیپ، ژنتیکی، تجزیه خوشه تنوع: واژگان کلیدي

  
  مقدمه
کشت  ).Pech et al., 2007(ي کدوئیان است یکی از محصولات مهم باغی و متعلق به تیره ).Cucumis melo L(طالبی  -خربزه
افغانستان رواج ویژه ایران و  هاي بسیار قدیم در مناطق جنوب شرقی آسیا، آسیاي مرکزي، آسیاي صغیر و به طالبی از زمان -خربزه

گران منبع اولیه خربزه و طالبی را  برخی از پژوهش. دهند را پرورش می  ترین نوع آن داشته و کشاورزان ایرانی بهترین و مرغوب
اند و معتقدند که این گیاهان از این  چنین نواحی گرمسیري و نیمه گرمسیري آفریقا ذکر کرده نواحی جنوبی و شرق آسیا و هم

ولی سوابق تاریخی و تنوع . )Kerje and Grum, 2000(اند  یر نقاط دنیا برده شده و مورد کشت و پرورش قرار گرفتهمناطق به سا
را در ایران جستجو کنند و مبدأ خربزه و طالبی را در   طالبی در ایران موجب شده که برخی از دانشمندان خاستگاه آن -ارقام خربزه

هاي بسیاري در ارتباط با روابط  پژوهش). Robinson and Decker-Walters, 1999(نمایند محدوده جغرافیایی فلات ایران ذکر 
با استفاده از ) 1389(آبادي و همکاران  صالحی نجف .هاي ملون در ایران و سراسر دنیا انجام پذیرفته است ژنتیکی در توده

هاي  آوري شده از استان طالبی جمع -سم خربزهپلا تنوع ژنتیکی برخی از ژرم RAPDنشانگرهاي مورفولوژیکی و مولکولی 
نتایج حاصل از پژوهش ایشان نشان داد که نشانگر مولکولی . خراسان رضوي، کرمان، سمنان و همدان را مورد ارزیابی قرار دادند

RAPD هاي  ویژگیطی پژوهشی ) 2010(سلطانی و همکاران . هاي بومی خربزه مناسب است براي بررسی اولیه تنوع ژنتیکی توده
بررسی  RAPDنشانگر مولکولی  چنین و هممورفولوژیکی و فیزیولوژیکی  هاي ایرانی را با استفاده از نشانگرهاي برخی از ملون

و کانتالوپنسیس  اینودوروسهاي مرجع گروه  ایرانی و نمونه ملونهاي  نتایج حاصل از این بررسی تشابه ژنتیکی را بین نمونه. ندکرد
ها، فرسایش ژنتیکی  هاي اخیر عواملی از قبیل گسترش شهرها، ورود ارقام اصلاح شده و توسعه کشت آن سالدر  .نشان داد

ها جهت شناسایی و  رسد که بررسی این توده ، به نظر میهاي بومی با توجه به اهمیت توده. هاي بومی را در پی داشته است توده
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 هاي افغانستان صورت نپذیرفته و با توجه به این نکته که اساس روي ژنوتیپتا کنون گزارشی بر . ها ضروري باشد حفاظت از آن
  .ام پذیرفتهاي منتخب انج نژادي بر تنوع ژنتیکی استوار است، این پژوهش به منظور ارزیابی تنوع در بین توده هاي به پژوهش

  
  ها  مواد و روش

ر گرفت، که شامل هفت ژنوتیپ متعلق به کشور افغانستان، هفت ژنوتیپ خربزه در این پژوهش مورد استفاده قرا 19: مواد گیاهی
، )IK3(، تیل مگسی )IK1(هاي تیل سبز  ژنوتیپ متعلق به استان فارس و چهار ژنوتیپ متعلق به استان خراسان از ارقام تجاري با نام

ها با در کنار سایر ژنوتیپباشد،  جی میچنین در این بررسی رقم آناناسی که از ارقام خاربود، هم )IK5(و خاتونی  )IK4(مشهدي 
  .مورد ارزیابی قرار گرفت IK2 کد 

دویل و دویل  در قالب CTABبه روش  هاي جوان برداشت شده از بافت برگ ژنومی DNAاستخراج : RAPDانجام آزمایشات 
 روشاستخراج شده به DNAکمیت و کیفیت . )Kafkas and Prel-Treves, 2001(با کمی تغییرات استخراج گردید ) 1987(

 Bio-Rad, C1000tmمدل (مواد و اجزاء واکنش پی سی آر تهیه گردید و در دستگاه ترمال سایکلر . الکتروفورز تعیین شد

Thermal Cycler( 5/1محصول پی سی آر بر روي ژل . طبق برنامه داده شده به آن، جهت انجام واکنش پی سی آر منتقل شدند 
آمیزي با استفاده از محلول یک درصد اتیدیوم بروماید انجام و سپس توسط  پس از الکتروفورز رنگ. درصد آگارز لود شد

ها با استفاده از ضریب تشابه جاکارد  ، ماتریس تشابه ژنوتیپRAPDپس از انجام آزمایشات . برداري شد دستگاه ژل داك عکس
)Jaccard Cofficient( افزار  ها با استفاده از نرم تجزیه داده. محاسبه گردیدNTSYS  صورت پذیرفت و دندروگرام براساس

  .دست آمد به UPGMAماتریس تشابه و به روش 
  

  نتایج و بحث
هر دو ( IF1و  IF2ترین تشابهات ژنتیکی بین دو ژنوتیپ  کلی، بیشطور به. دست آمد ماتریس تشابه براساس ضریب تشابه جاکارد به

عبارتی این دو ژنوتیپ از نظر نشانگرهاي مورد بررسی در این پژوهش، دست آمد به درصد به 75میزان  به) ژنوتیپ از استان فارس
درصد و  28میزان  به) از کشور افغانستان( AM5و ) آناناسی( IK2ترین میزان تشابه ژنتیکی بین  کم. تري با هم داشتند الگوي مشابه

ي سطح  درصد مشاهده شد، که نشان دهنده 31 میزان از کشور افغانستان به AM5از استان خراسان و ) IK1(هاي تیل سبز  ژنوتیپ
 RAPDدهد که نشانگر  تفاوت زیاد در تشابهات ژنتیکی نشان می. باشد هاي خربزه مورد بررسی می بالاي چند شکلی بین ژنوتیپ

  ).1386فیضیان و همکاران، (نشانگر توانمندي است  C. meloبراي ارزیابی تنوع در گونه 
گروه به شرح  4هاي خربزه به  ژنوتیپ 48/0در فاصله تشابه . دست آمد به UPGMAتشابه و به روش دندروگرام براساس ماتریس 

  : ذیل تقسیم شدند
هاي خربزه از کشور افغانستان و چند ژنوتیپ از استان خراسان در این گروه قرار گرفتند که این  تر ژنوتیپ بیش: گروه اول

در فاصله . باشند میAM6 و ) خاتونی( IK5، )مشهدي( IK4، )تیل مگسی( AM1 ،AM2 ،AM4 ،AM3 ،IK3ها شامل  ژنوتیپ
در . از افغانستان بود AM3و  AM1 ،AM2 ،AM4ژنوتیپ  4زیرگروه اول شامل . این گروه به سه زیرگروه تقسیم شدند 50/0تشابه 

در . قرار گرفتند) خاتونی( IK5و ) مشهدي( IK4، )تیل مگسی( IK3هاي  ژنوتیپ از استان خراسان شامل ژنوتیپ 3زیرگروه دوم 
. بندي شدند هاي خربزه مشهدي و خاتونی با هم گروه نیز، ژنوتیپ) 1389(آبادي و همکاران پژوهش مشابهی توسط صالحی نجف

ژنوتیپ  هاي واقع در این گروه از گروه اینودوروس بوده و فقط ژنوتیپ. از افغانستان در زیرگروه سوم قرار گرفت AM6ژنوتیپ 
IK3 هاي گروه کانتالوپنسیس و اینودوروس از هم تفکیک نشدند بنابراین در این گروه ژنوتیپ. باشد ها می از کانتالوپ .  
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از ) تیل سبز( IK1و ژنوتیپ ) AM7(باشد، که البته یک ژنوتیپ از افغانستان  ها از استان فارس می شامل تمام ژنوتیپ: گروه دوم
و  IF5 ،IF6هاي  در زیرگروه اول ژنوتیپ. زیرگروه تقسیم شد 2این گروه به  55/0در فاصله . ار گرفتندخراسان در این گروه قر

IF7 همراه ژنوتیپ از فارس بهIK1 )قرار گرفتند، که رابطه ژنتیکی نزدیکی با ژنوتیپ ) تیل سبزAM7 از کشور افغانستان داشتند .
که یک رقم خارجی ) IK2(این گروه را رقم آناناسی : گروه سوم.م قرار گرفتنددر زیرگروه دو IF4و  IF1 ،IF2 ،IF3هاي  ژنوتیپ

  . از افغانستان در گروه چهارم قرار گرفت AM5ژنوتیپ : گروه چهارم. باشد، تشکیل داد می
فغانستان از هم هاي خربزه مورد مطالعه از دو کشور ایران و ا تر ژنوتیپهاي مولکولی، گرچه بیش براساس دندروگرام حاصل از داده

طور کامل از هم تفکیک نشدند و در برخی موارد چند هاي مجزایی قرار گرفتند، اما در برخی موارد به تفکیک شدند و در گروه
ها  تفکیک نشدن کامل ژنوتیپ. هاي خربزه از کشور افغانستان در یک گروه قرار گرفتند ژنوتیپ از استان خراسان با ژنوتیپ

بر روي ملون اسپانیا و لوان و ) 2003(سز و همکاران  -یایی در پژوهش حاضر مطابق با نتایج حاصل از کار لوپزبراساس منشأ جغراف
هاي گروه اینودوروس از  کلی ژنوتیپطور به. باشد هاي ملون از چین می بر روي توده RAPDبا استفاده از نشانگر ) 2008(همکاران 

هاي گروه اینودوروس و کانتالوپنسیس از لحاظ ژنتیکی  دهد که ژنوتیپ ایج نشان میاین نت. گروه کانتالوپنسیس تفکیک نشدند
تر  تفاوت در این دو گروه بیش. هاي مولکولی از هم تفکیک نشدند بندي با استفاده از داده بسیار به هم نزدیک هستند که در گروه

. )Pitrat et al., 1994(شود  کنترل می  کمی ژن صفات مورفولوژي میوه خربزه توسط تعداد. در صفات مرتبط با میوه است
رغم تفاوت زیاد در  علی) C. melo(شناسی گونه ملون  هاي گیاه نشان داد که ژنوم واریته) 1386(هاي فیضیان و همکاران  بررسی

  .باشد ها می م این نمونهها به یکدیگر دلیلی بر شباهت بالاي ژنو بنابراین، نزدیکی این گروه. شکل ظاهري بسیار به هم نزدیک است
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  ژنوتیپ مورد مطالعه خربزه 19هاي مولکولی مربوط به  دندروگرام حاصل از تجزیه داده -شکل

 IF1 ،IF2 ،IF3 ،IF4 ،IF5 ،IF6هاي  از کشور افغانستان، ژنوتیپ AM7و  AM1 ،AM2 ،AM3 ،AM4 ،AM5 ،AM6هاي  ژنوتیپ
از استان خراسان و رقم ) خاتونی( IK5و ) مشهدي( IK4، )تیل مگسی( IK3، )تیل سبز( IK1هاي  از استان فارس و ژنوتیپ IF7و 

  ).IK2(آناناسی 
 

Genetic relationships among some of Iranian and Afghan melon (Cucumis melo L.) genotypes 
using RAPD molecular marker 
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Abstract 
In this study nineteen melon accessions collected from Iran and Afghanistan countries. Then the genetic 
diversity among them was measured using molecular markers (RAPD). Fourteen primer 10 decamer produced 

135 polymorphic bands. The percentage of polymorphism was determined 96,36 percent. Dendrogram at 
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distance of 0,48 similarities, the genotypes were located into 4 main groups. In present study different botanical 

Inodorus and Cantalupensis groups could not separated. There are respectively high similarity and a wide genetic 
distance between IF1 and IF2 genotypes from Iran (Fars province) and between AM5 from Afghanistan and 

Ananas melon (IK2). These genotypes have high diversity which could be used in breeding programs. Also 

results of this study showed that could not distinct studied melon genotypes based on origin, and were not 
completely separated accessions of Iran from genotypes of Afghanistan.  
Keywords: Genetic diversity, Cluster analysis, Melon, Genotype, RAPD   
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