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  : چكيده

  
ميوه،  وزن ميوه، طولصفات امترهاي ژنتيكي رچنين برآورد اثرات و پامذيري و هپثتورا برآورد به منظور

قطر ميوه، طول به قطر ميوه، قطر حفره وسط ميوه، ضامت گوشت ميوه، ضخات پوست، طول، عرض و ضخامت 
به همراه  )يژنوتيپ ايراني (خاتوتي، تاشكند 2ژنوتيپ ملون،  چهاروزن صد دانه، و درصد مواد جامد محلول   ،بذر

ر قالب دو هيبريدهاي بدست آمده  لل كامل تلاقي داده شدندآدر يك طرح دي ژنويپ خارجي (آلين و آركانگا) 2
س ر براساظتجزيه واريانس صفات مورد ن نتايج جدول .شت شدنداهاي كامل تصادفي در سه تكرار كطرح بلوك
ار داثرات افزايشي معنيپوست و طول بذر  تميوه، طول ميوه، ضخام زننشان داد كه براي صفات و روش هيمن

دهد شان مينآناليز هيمن  مي باشند.دار معنيصفت قطر ميوه يت بحراف از غالناثرات افزايشي و اهمچنين  بوده و
ت توسط اثراحفره داخلي قطر صفت و اين در حالي است كه  معني دار هستنداكثر صفات اثر افزايشي ر كه د

 دربيشتر صفات به صورت فوق غالبيت است كه اين نتايج  يت دربجه غالرهمچنين د .غالبيت كنترل ميشود
واد مطول بذر و درصد  ،طول ميوهت اصف پذيري خصوصيوراثت ضمناً. دمي رسنمودار گرافيكي هيمن به اثبات 

ن ها داراي در اين صفات معني دار است كه نشان مي دهد بيشتر ژ Fو متغير  بسيار بالا برآورد شدند جامد محلول
  اثرات افزايشي هستند.

  تجزيه گرافيك ي عمومي و خصوصي،پذيرهاي ژنتيكي، وراثتزيهجملون، ت كليدي:كلمات

  
  مقدمه

د كدوئيان بوده و تولي درصد توليد سبزيجات در ايران از خانواده 50از محصولات مهم باغباني هستند. نزديك به  هاملون
) يكي Cucumis melo L.; 2n=2x=24). ملون (FAO, 2014ميليون تن بوده است ( 5/1در ايران حدود  2014ها در سال ملون

طح زيركشت سهزار هكتار) از 75درصد ( 6/24(صيفي) بوده و حدود اي سبزي از محصولات مهم اقتصادي، دگرگشن، گونه
هان را پس از چين ج) و ايران از اين نظر، مقام سوم Akashi et al., 2002گياهان جاليزي به خربزه و طالبي اختصاص داشته (

ها در جهان ملون ع و اهلي شدن). ايران از مراكز مهم تنوFabbriki Ourang et al., 2009و تركيه به خود اختصاص داده است (
محصول با ارزش ايران مي باشند.  20) و ملون ها جزء Lopez-Sese et al., 2003; Renner et al., 2007رود (به شمار مي

صد ازكل توليد در 57 همچنين چهار كشور اول توليد كننده ملون به ترتيب چين، تركيه، ايران و آمريكا هستند كه در مجموع
  ).FAO, 2014اند (يا را به خود اختصاص دادهملون دن

موجب تسهيل در  ها (طالبي و...)،يجات از جمله ملونزاطلاع از ساختار ژنتيكي صفات مهم در گياهان باغي و سب
ست يابي به داي به نژادي خواهد شد. ههاي اصلاحي و در نهايت موفقيت برنامهروش ن، تدوين بهتريگزينش نتاج مطلوب

 رپذيها و كاربردهاي ژنتيك كمي امكانسلنآلل، تجزيه ميانگين هاي ديهلاي تلاقي مانند تلاقياعاتي از طريق طرحچنين اط
ها، تخمين ي شناخت نوع ژناصلاح نباتات براآلل به عنوان روشي مناسب و كارا توسط متخصصين تلاقي دي حاست. طر



 

 ٢

 Honarnejad and Shoai-Deylamiپذيري به كار گرفته شده است (وراثتپذيري عمومي و خصوصي، اجزاي ژنتيكي و تركيب

2004; Tahmasebi et al. 2007; Tousi Mojarrad and Ghannadha 2008 ز طريق برآورد پارامترهاي اتلاقي  ع). اين نو
 ).Griffng, 1956كند (اهم ميجهت بهبود صفات موردنظر فر اترين والدين رخاب مناسبتدگر، زمينه انانژژنتيكي مفيد براي به

ر دارد، لذا ورد نظمتيكي صفات نها در كنترل ژحي به شناخت نوع عمل ژنمه اصلاايت در يك برنقبا توجه به اينكه ميزان موف 
ها در به منظور استفاده از آن پذيري و كمك به شناخت والد برتراثتر، تعيين وتيكينبرآورد اجزاي ژ هدف در اين مطالعه

  باشد. ملون مي يهاتوده نژاديبرنامه به
  

  هاروش و وادم
ت مطلوب (عطر و افص) با ژنوتيپ ايراني (خاتوتي، تاشكندي 2كه مطالعه به صورتيژنوتيپ ملون مورد  4در اين مطالعه 

ب و انتخاه مناسب و..) انداز ،(همرسي يپ خارجي (آلين و آركانگا) با صفات مطلوبتژنو 2ذائقه ايراني) به همراه  طعم مطلوب
م هات دور از با صف كاشت والدين و تلاقي بين ارقام خارجي و ايراني اين آزمايش در سال  اول .سي قرار گرفتندرمورد بر

ها در قالب طرح حاصل از آن F1يابي صفات كمي والدين و نسل زار دومدر سال  وآنها توليد شد  F1بذر نسل  و صورت گرفت
وزن ميوه، طول فات ته از هر ژنوتيپ به منظور بررسي صوب 10و در هر تكرار  امل تصادفي در سه تكرار اجرا شدك هايبلوك

ذر  وزن خامت بميوه، قطر ميوه، طول به قطر ميوه، قطر حفره وسط ميوه، ضامت گوشت ميوه، ضخات پوست، طول، عرض و ض
 ت مود مطالعه اثراتاز آنجايي كه در هيچكدام از صفا. قرار گرفتندگيري اندازه موردصد دانه، و در صد ماد جامد محلول 

وجه به اينكه آزمون تدار شد و همچنين با ر تمامي صفات معنيدداري از صفر دار نيست و آزمون تفاوت معنياپيستازي معني
  ديد.انجام گرمن دار نشد لذا  تجزيه ژنتيكي به روش هيز صفات معنياداري از يك در هيچ كدام تفاوت معني

  

  آللطرح دي يكتلاقي بين والدين مختلف در دو . نمايي شماتيك از 1-شكل
  

 نتايج و بحث

ميوه، طول ميوه،  زننشان داد كه براي صفات و ر براساس تلاقي هيمنظجدول تجزيه واريانس صفات مورد ن نتايج
ز ادار شدند و هيچ كدام معني دار شد يعني در اين صفات اثرات افزايشي معني aپوست و طول بذر عامل  تضخام
صفت  و دار شدنديت معنيبحراف از غالنبراي صفت قطر ميوه اثرات افزايشي و ا .دار نشدندنيعديگر مل عوام

نشان داد كه همچنين . نتايج ت افزايشي توسط اثرات غاليبت نيز كنترل مي شودبر اثر هضخامت گوشت نيز علاو
) نشان داد 1-ژنتيكي در روش هيمن (جدول اجزاي آوردر. بمي شودعملكرد نيز توسط اثرات غالبيت كنترل صفت 

براي اين  Fمتغيير  است. ارديت معنيبريانس غالاواخلي دت پوست و حفره امضخ براي صفات وزن و قطر ميوه،كه 
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برند. در مورد صفت وزن ميوه و اهم بر كاهشي و افزايشي باهاي ژن عدادت دهددار نيست كه نشان ميمعنيصفات 
بوده كه نشان مي دهد ژن هاي غالب و مغلوب مربوط به غلوب حدود يك مهاي غالب و ژن توشت نسبگضخامت 

نتايج نشان داد كه براي صفات طول ميوه، طول بذر و درصد مواد جامد محلول همچنين  اين صفات مساوي هستند.
ها داراي بيشتر ژن نشان مي دهد كه بودهدار نشان عنيم Fو متغيير  هستنددار افزايشي و غالبيت معني هايواريانس

  اثرت افزايشي هستند. 

  . برآورد اجزاي ژنتيكي به روش هيمن1-جدول
طول وزن  ها و والديندورگ

  ميوه
قطر
  ميوه

نسبت
طول به 
  قطر ميوه

ضامت
گوشت و 
  پوست

ضخامت 
  گوشت

ضخامت
  پوست

حفره 
  داخلي

طول 
  بذر

نسبت 
مواد 
  جامد

D)67/9*  02/0*  18/0 002/0  02/0 16/0* 64/0* 04/0 83/58* 05/0  )واريانس افزايشي  
H1(واريانس غالبيت)  *55/8*  02/0*  39/1*  027/0*  35/0 33/0* 35/0* 64/2* 86/29* 32/0  
H2(واريانس غالبيت)  45/5*  001/0  06/1  036/0*  28/0 33/0* 15/0* 97/2* 03/7* 22/0  

F افزايشي و اثر (اثرمتقابل
  غيرافزايشي)

003/0 51*/31 0 *35/0 01/0 02/0  0 25/0  *02/0  *60/5  

2h (اثر غالبيت)  *50/7*  0  29/0 001/0  09/0 03/0 06/0* 11/1 0 18/0  
  94/0  87/0  73/2 37/3  69/3 45/1 74/0 96/7 71/0 54/2  ميانگين درجه غالبيت

2H/2h35/1  0  27/0 03/0  32/0 11/0 40/0 37/0 0 85/0  هاي ژني)(تعداد گروه  
H2/4H1هاي (توزيع نسبي ژن

  ينده  و كاهنده در والدين )اافز
16/0 05/0 25/0 10/0 24/0 20/0  25/0 19/0  02/0  16/0  

هاي غالب و مغلوب در نسبت ژن
  والدين

02/1 20/2 0 16/2 06/1 31/1  0 65/1  22/2  89/1  

n
2h61/0  91/0  26/0 27/0  27/0 38/0 83/0 27/0 87/0 45/0  پذيري خصوصي)(وراثت  

  

كه نشان دهنده  ندبرآورد شد %91وبراي طول بذر  %87براي طول ميوه در حدود  پذيري خصوصي بسيار بالاوراثتدر ادامه، 
ه گزينش ك ي دهدمنشان  در اين صفات افزايشيدار شدن اثر بالا و معني يپذيروراثتاست. ثير كم محيط روي اين صفات تأ

مي دهد يوه نشان مطول مهم فيكي براي صفت اتجزيه گرهمچينين  آميز باشد.تواند موفقيتوليه ميا براي وزن ميوه در نسل
  ).2-باشد (شكلهاي غالب بيشتري ميداراي ژن گاناقص بوده و والد آركان تيبثير غالحت تأتاين صفت  كه

  
  براي صفت طول ميوه نمودار تجزيه گرافيكي به روش هيمن. 2-شكل
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ال حارند، با اين دهر دونوع اثر افزايشي و غير افزايشي در كنترل صفات نقش  اهايي بژن هنتايج كلي نشان داد ك
و  اثر افزايشي اكثر صفاتر دهد كه دفاوت است. آناليز هيمن نشان ميتنقش هريك از اين اثرها در كنترل صفات م

جه رين دهمچن .يشي نقش دارند و در صفت حفره داخلي اثر غيرافزايشي نقش بيشتري دارداهمينطور اثرات غيرافز
توراثيد. ثبات رسابيشتر صفات به صورت فوق غالبيت است كه اين نتايج در نمودار گرافيكي هيمن هم به  غاليت در

اروس و لاست. بر و نسبت مواد جامد بسيار باطول بذ سبت طول به قطر ميوه،نطول ميوه،  تپذيري خصوصي در صفا
ملكرد، عيوه، مه  صفات تعداد كهاي ملون گزارش كردند دي ميوهرعملك والل صفات كيفي دي تجزيه همكاران در 

ات متوسط وزن شود  و در صفول از طريق اثر ژني افزايشي و غيرافزايشي كنترل ميلده محايزان ممسفتي گوشت و 
غالبيت و  اثرات ).Barros et al., 2011ها نقش مهتري دارد (ضخامت گوشت  اندازه حفره اثر افزايشي ژنميوه، 

فات وزن ميوه، ص) گزارش شد.  اثرات غالبيت  در Zalapa et al. )2006اپيستازي در كنترل ميانگين وزن ميوه توسط 
ورد مي صفات دار شد. همچنين ميانگين درجه غالبيت در تمامنسبت طول به قطر ميوه و نسبت مواد  جامد معني

 يك براي ر ازتمبررسي به جز صفات طول ميوه، نسبت طول به قطر ميوه و طول بذر بالاي يك بود. درجه غالبيت ك
 .Feyzian et alها توسط كه اثر غالبيت نسبي ژن ها براي اين صفات بودبيت نسبي ژنلاين صفات  نشانگر اثر غا

قم محلي ايراني ر 6هفت رقم خربزه شامل  ديگر نيز در پژوهشيگزارش شد.  نيز رل صفات در ملونت) براي كن2009(
 روزن متوسط ه آلل دو طرفه تلاقي داده شدند و در اين مطالعه زمان رسيدگي،و يك رقم خارجي در قالب طرح دي

در كنترل  هاي ژنفصل كشت نشان داد كه اثر افزايشميوه ، عملكرد و عملكرد قابل قبول در شرايط هرس در طي دو 
البيت و ثرات غميانگين وزن ميوه  عملكرد بيشتر گزارش شد، در حالي كه صفات رسيدگي و عملكرد قابل قبول  ا

   ).  Feyzian et al. 2009اپيستازي بيشتري داشتند (
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Abstract 

In order to estimate the heritability and also the effects and genetic parameters of characteristics 
such as: fruit weight, fruit length, fruit diameter, length to diameter of fruit, internal cavity diameter, 
flesh width, skin width, length, width and thickness of the seeds, the 100-gran weight, and TSS of four 
melon genotypes, two Iranian genotypes (Khatoni, Tashkandi) and two foreign genotypes (Alien and 
Arkanga), crossed in a full diallel design and obtained hybrids were cultivated in a randomized complete 
block design with 3 replications. The results of analysis of variance of the traits based on Hayman method 
showed that the additive effect is significant for fruit weight, fruit length, skin width and seed length and 
also additive effects and deviation from dominance of fruit diameter are significant. Hayman analysis 
showed that additive effects are significant in most of the traits and this is while the internal cavity is 
controlled by dominance effects. Also, Degree of dominance in most of the traits is super dominance that 
is showed in Hayman graphic charts. Meanwhile specific heritability of fruit length, seed length and TSS 
was very high, and variable F was significant in these traits, which shows that most of the genes have 
additive effects. 
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