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 چکیده

 انجام شد. در این گردو در منطقه ارومیههای برتر ارزیابی تنوع پومولوژیکی برخی ژنوتیپ با هدف پژوهش حاضر

 شناسایی با باردهی جانبی هایژنوتیپ از ژنوتیپ 22تغییرات وزن میوه خشک، طول و عرض میوه، در  میزان مطالعه

 رورشپ اصلی مناطق شناسایی از پس منظور، مورد ارزیابی قرار گرفت. برای این مناطق شهرستان ارومیه برخی در شده

-بررسی از لحاص نتایج براساس برخی صفات پومولوژیکی ارزیابی شدند. براساس برتر با باردهی جانبی هایژنوتیپ گردو،

درصد  1های پومولوژیکی مورد ارزیابی در سطح احتمال پومولوژیکی مشخص شد که تاثیر ژنوتیپ روی شاخص های

تا  9Gگرم برای ژنوتیپ  02/6به ترتیب بین  های امید بخشدامنه تغییرات وزن میوه گردو در ژنوتیپ دار بود.معنی

میلیمتر برای ژنوتیپ  222/41تا  5Gمیلیمتر در ژنوتیپ  161/20طول میوه از متغیر بود. G 16گرم برای ژنوتیپ  03/13

6G  5میلیمتر در ژنوتیپ  21/21و عرض میوه ازG  11میلیمتر برای ژنوتیپ  61/34تاG .متغیر بود 

 انتخاب، تنوع، گردو، ژنوتیپ امیدبخش  کلمات کلیدی:

 مقدمه

 هایاسید حاوی گردو که آنجایی از. رودمی شمار به جهان و ایران در مهم خشکبار و آجیلی محصولات از یکی گردو

 از گردو خشک میوه و گردو مغز برای جهانی تقاضای دارد، بالایی غذایی ارزش و است 6 امگا و 3 امگا مانند مفید چرب

که احتمالا از است  (.Juglans Regia L) یرانیا یگونه گردو ینمشهورتر .است افزایش  حال در گذشته سال 15 حدود

ایران  .(1301 ،مقدم و همکارانفتاحی ) است یافتهگسترش  یرنقاطو افغانستان منشأ گرفته و سپس به سا یرانمناطق ا

ر حالیکه د .است یزناچ یاربس یرانا یگردو یسهم صادرات جهانیکی از بزرگترین تولید کنندگان گردو در دنیاست ولی 

 ییکنواختعدم  ،در امر صادرات گردو یرانا یقمهم عدم توف یلاز دلا ی دنیا را دارد. یکیگردو اتصادر یکا بیشترینآمر

 یورهاکشبا باشد که قدرت رقابت یو مغز آن م یوهم یفیتنامطلوب بودن ک یننداشتن رقم و همچن یلمحصولات به دل

(. با توجه به ژرم پلاسم غنی و متنوع گردو 1394، و همکاران یی)رضا دهدیمحصول را کاهش م ینبزرگ صادر کننده ا

یر در مس گردو است.های امید بخش و برتر در کشور ایران، اولین قدم در برنامه اصلاحی شناسایی و گزینش ژنوتیپ

ری، باشد چرا که علاوه بر سازگاها، بیشتر درختان بومی مد نظر پژوهشگران اصلاحی میشناسایی و گزینش این ژنوتیپ

 ی،اصلاح یهابرنامه یارقام برتر گردو و اجرا ینش. امروزه با گز(Arzani et al., 2010)شود تنوع در بین آنها یافت می

ژرم پلاسم  یک. با توجه به وجود ددا یشدرخت را افزا ینا یها و بازده اقتصادیپو مغز ژنوت یوهم یاتتوان خصوصیم

و منطقه آذربایجان غربی و سابقه طولانی کشت درختان گردو در شهرستان ارومیه  بزرگ و متنوع گردو در کشور یاربس
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یدی را در اصلاح و تولید این محصول ایجاد نمود. های برتر، افق جدها و شناسایی ژنوتیپتوان با ارزیابی این ژنوتیپمی

با  هایهای برتر گردوی منطقه ارومیه به منظور شناسایی ژنوتیپدر پژوهش حاضر تنوع پومولوژیکی برخی ژنوتیپ

 عملکرد بالا وخصوصیات میوه برتر مورد بررسی قرار گرفت.

 هامواد و روش

مناطق عمده گردو کاری در منطقه، شناسایی و باغاتی که از  برای انجام پژوهش حاضر ابتدا در فصل تابستان

 هایی که عادت باردهیسرمای بهاره مصون مانده بودند و به اندازه کافی میوه داشتند مد نظر قرار گرفت. سپس ژنوتیپ

وه و عرض ها برداشت و صفات مختلف از جمله وزن میوه، طول میهای این ژنوتیپجانبی داشتند انتخاب گردید. میوه

وزن میوه توسط ترازوی ثبت شد.  GPSمیوه مورد ارزیابی قرار گرفت. مشخصات جغرافیایی هر ژنوتیپ با استفاده از دستگاه 

 22پژوهش حاضر با  میلیمتر اندازه گیری شد. 25/2قطر میوه توسط کولیس دیجیتال با حساسیت  و دیجیتالی، طول میوه

 5-12ها تقریبا از تمام قسمتها و جهات درخت برداشت شدند. برای هر تکرار بین ژنوتیپ و سه تکرار انجام شد. میوه

و مقایسه میانگین بوسیله آزمون  SASها با نرم افزار میوه انتخاب و صفات مختلف در آنها اندازه گیری شد. آنالیز داده

 ای دانکن صورت گرفت.چند دامنه

 نتایج و بحث

نشان داده شده است. تاثیر ژنوتیپ  1های مورد ارزیابی در جدول ژنوتیپ بر شاخص تجزیه واریانس تاثیر نوعنتایج 

دار بود. بالاترین مقدار وزن میوه و طول میوه و عرض درصد معنی 1های پومولوژیکی مورد ارزیابی در سطح بر شاخص

ن داده شده است، دامنه نشا 2مشاهده شد. همانطور که در جدول  11Gو 16G ،6Gهای میوه به ترتیب در ژنوتیپ

 G  16برای ژنوتیپ 03/13تا  9Gبرای ژنوتیپ  02/6های امید بخش به ترتیب بین تغییرات وزن میوه گردو در ژنوتیپ

 261/21و عرض میوه از  6Gبرای ژنوتیپ میلی متر  2/41تا  5Gدر ژنوتیپ میلی متر  161/20طول میوه از . بود متغیر

و همکاران در بررسی  Sharma(. 2متغیر بود )جدول 11Gبرای ژنوتیپ میلی متر  661/34تا  5Gدر ژنوتیپ میلی متر 

-22/36( طول میوه را بین 1302) و همکاران میلی متر گزارش کردند. پارسا 15/41تا  25/21خود طول میوه را بین 

میلی  12/29 -1/30ه را بین ( در مطالعات خود عرض میو2221و همکاران ) Akacaمیلی متر گزارش کردند.  93/25

 متر گزارش کردند.

 های مورد ارزیابی در میوه گردوتجزیه واریانس تاثیر نوع ژنوتیپ بر برخی شاخص «1»جدول 

 درجه آزادی منابع تغییرات
 میانگین مربعات

 عرض طول میوه وزن خشک میوه

 **11/1120561 **51/99901 **9/1911422 19 ژنوتیپ

1101903/1 42 خطای آزمایش  154522/4  2112225/2  

    59 کل

ضریب تغییرات 

 )درصد(
 91/12  46/5  00/4  

 درصد       1معنی داری در سطح **
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های مورد مطالعه بر وزن میوه و طول میوه و عرض میوه مقایسه میانگین تاثیر ژنوتیپ «2»جدول 

 گردو

 عرض میوه طول میوه وزن میوه ژنوتیپ
G1 de9661/0 efg061/34 cde433/29 
G2 cde0161/9 def233/31 de361/20 
G3 def0222/0 cde561/30 bcd261/31 
G4 def1222/0 cde961/31 bc361/31 
G5 def6222/0 h161/20 e261/21 
G6 cde6333/9 a222/41 a433/34 
G7 cde1222/9 b333/43 de161/20 
G8 de0922/0 defg233/36 abc261/32 
G9 f0222/6 defg961/35 e133/21 

G10 de3333/9 efg633/34 cde433/29 
G11 ab4333/12 df433/31 a661/34 
G12 ef1661/0 g561/32 ab431/32 
G13 def5333/0 de533/31 cde522/29 
G14 ab1333/12 efg622/35 a422/34 
G15 ef2661/0 fg433/33 cde161/29 
G16 a0333/13 cdf433/30 a322/34 
G17 ef9522/1 bcd022/39 bcd322/32 
G18 cd5222/12 bc461/41 ab133/32 
G19 de3222/9 efg522/35 bcd915/32 
G20 bc4661/11 b422/42 bc333/31 

ای درصد بر اساس آزمون چند دامنه 1داری از نظر اماری در سطح های با حروف مشترک تفاوت معنی معنیستون

 دانکن ندارد.

باشد و تعداد میوه در درخت که متاثر از عادت باردهی در اصلاحی در گردو افزایش عملکرد مییکی از اهداف 

-در این تحقیق با توجه به اینکه اولویت انتخاب ژنوتیپهای جانبی است از اجزای مهم عملکرد درخت گردو است. شاخه

ین نقطه ا به جانبی و عملکرد بالا بود و با توجههای با باردهی های برتر ابتدا بر اساس عادت باردهی و شناسایی ژنوتیپ

 Mc granahan and Leslie) های با تیپ باردهی انتهایی کمتر استکه میانگین اندازه میوه و وزن میوه نسبت به ژنوتیپ

های یپژنوتدر بین باشد. لذا اندازه میوه و وزن میوه در مقایسه با برخی از تحقیقات انجام گرفته قبلی کمتر می ،(1990

 هایبالاترین وزن میوه را داشتند، که میتوانند برای بررسی 11و  14، 16های مورد بررسی در این تحقیق بترتیب ژنوتیپ

های قبلی و نتایج حاصل از این پژوهش میتوان بیان داشت که با توجه به نتایج پژوهشتکمیلی مورد توجه قرارگیرند 

و  با باردهی جانبی های مناسبدوی منطقه ارومیه برای شناسایی و معرفی ژنوتیپپتانسیل بالایی در ژرم پلاسم گر
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میتواند راه را برای معرفی ارقام پر محصول  از لحاظ خصوصیات اصلاحی وجود دارد که با مطالعات تکمیلی عملکرد بالا

 ای بالا هموار نماید.با خصوصیات کمی و کیفی تغذیه
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Abstract 

The present study was conducted to evaluate the pomological diversity in some lateral bearing of 

walnut genotypes in Urmia region of Iran. The aim of this study was to evaluate some pomological traits 

such as fruit dry weight, fruit length and fruit width in 20 lateral bearing genotypes in some regions of 

Urmia. For this purpose, after identifying the main walnut culture regions, superior genotypes were 

evaluated based on some pomological traits. Based on the results of pomological studies, it was determined 

that the effect of genotype on the pomological indexes was significant at 1% probability level. The variation 

range of walnut fruit weight in promising genotypes varied from 6.80 g in G9 to 13.83 g in G13 genotypes 

respectively. The length of the fruit varied from 28.17 mm for genotype 5G to 47.2 mm for G6 genotype 

and fruit width varied from 27.27 mm in genotype G5 to 34.66 mm for G11 genotype. 

Keywords: Diversity, Promising genotype, Selection, Walnut 

 

 


