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  چكيده
لمه و پيوند تكثير مختلف از جمله بذر، ق هايروشكه با  باشدميمهم جنس پرونوس  هايگونهآلو از 

ر ليتر د گرمميلي 1500از طريق قلمه با غلظت  ي بذري (آلوچه). اين آزمايش به بررسي تكثير آلوشودمي
از محل  1390ال سبذري آلو در زمستان  هايپايهخشبي  هايقلمه. بدين منظور پردازدمي IBAهورمون 

 و بردن سريعشد و براي تسهيل در ريشه زايي از روش فر گيرينمونهايستگاه تحقيقات گروه علوم باغباني 
 و در بستر كشت قرار داده شد. در ليتر استفاده گرمميلي 1500با غلظت  IBAثانيه داخل هورمون  5-7

مه گيري ماه پس از قل 3مربوطه حدود  هايدادهآبياري شدند.  )درصد3كش كاپتان (با قارچ هاگلدان
ه مقدار مشاهده شد ك 6و  11، 9در سه ژنوتيپ شماره  شده دارريشهقلمه  درصدبالاترين  يادداشت شد.

 4در  چهريشهبود. بيشترين تعداد  درصد 77/76و  درصد 81/80، درصد 81/80عددي آن به ترتيب برابر با 
 چهريشهل . بلندترين طوبود 4/9و  92/7، 44/8، 04/7برابر با  به ترتيب  28و  25، 16، 13ژنوتيپ شماره 

ي تكثير در نهايت بهترين ژنوتيپ برا بود.سانتيمتر  26/5مشاهده شد كه  برابر با  17در ژنوتيپ شماره 
 .باشندمي 11و  9، 6شماره  هايژنوتيپپايه،  عنوانبه رويشي و انتخاب

 خشبي، ايندول بوتيريك اسيد، ريشه. يقلمه)، ژنوتيپ، runus cerasiferaP: آلو (كلمات كليدي

 
  همقدم

كاري دارد. از نظر تنوع ارقام، اي در صنعت ميوههاي مهم جنس پرونوس است كه جايگاه ويژهآلو از جمله گونه
 Okie andدار قرار دارد و به همين دليل پراكندگي وسيعي در سطح جهان داراست (هاي هستهرأس تمام ميوهآلو در 

Hancock, 2008 هاآنگونه آلو با تنوع فراوان در خصوصيات مورفولوژيكي وجود دارند كه بسياري از  40-20). حدود 
هاي شوند شامل گونهتجاري پرورش داده مي صورتبهباشند. اكثر ارقام آلو كه هاي وحشي ميگونه

 Okie and(آلوي ژاپني يا آسيايي) هستند ( salicina P.هاي ديپلوئيد-(آلوي اروپايي) و گونه domestica P.هگزاپلوئيد

Hancock, 2008 تن يكي از نواحي عمده توليدكننده آلو در جهان است ( 147000). ايران با توليد ساليانهFao, 

. ژنوتيپ پايه، شوندميمناطق معتدله از جمله آلوهاي اروپايي و ژاپني از طريق پيوند روي پايه تكثير  هايميوه ).2007
است. انتخاب در اصلاح پايه خيلي  يرگذارتأثو روي مقدار توليد و اندازه ميوه  كندمياندازه نهايي درخت را تعيين 

غير مستقيم روي پيوندكي كه بر روي پايه پيوند شده  طوربهرات پايه از انتخاب براي رقم پيوندي است زيرا اث ترمشكل
مستقيم  طوربهبدون استفاده از پيوندك و  هاتنشها و ملي مانند مقاومت بر عليه پاتوژنو اما عوا شودمياست ارزيابي 

گونه است  400شامل بيش از  Prunusجنس  ).Hartman and Neumuller, 2009(شودميبر روي پايه ارزيابي 
)Bouhadida et al., 2007 ( اندگرفته منشأاز نيمكره شمالي  اكثراً) وDosba et al., 1994 اهداف اين تحقيق، بررسي .(

 هايپايهايجاد  منظوربهبرتر،  هايژنوتيپخشبي آلو و انتخاب  هايقلمهدرصد ريشه زايي و كيفيت ريشه زايي در 
 مناسب از طريق تكثير رويشي (قلمه) بود.
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  هاروشمواد و 
د. در اين تحقيق، انجام ش 1390- 1391اين تحقيق در گروه علوم باغباني دانشگاه تهران در زمستان و بهار سال 

يريك در ليتر از هورمون ايندول بوت گرمميلي 1500مختلف آلو با استفاده از غلظت   هايژنوتيپ هايقلمهريشه زايي 
  ) مورد ارزيابي قرار گرفت.IBAاسيد (

د لف كشور ماننژنوتيپ آلو موجود در مركز تحقيقات گروه علوم باغباني كه از مناطق مخت 284از  هاقلمه
ي تصادف ملاًكادر قالب طرح  ، انتخاب شد. آزمايشاندشده يآورجمعجواهرده رامسر، وليان كرج، كلات نادر و نيشابور 

درون هورمون ايندول  اييهثان 7تا  5به روش فروبري سريع  هاقلمهانجام شد.  قلمه) 33در هر تكرار با سه تكرار (
ماسه مرطوب قرار  گلداني حاوي ييسهكو در  در ليتر تيمار شدند گرمميلي 1500) با غلظت IBAبوتيريك اسيد (

س از كشت در ماه پ آبياري شدند. صفات، سه، يضدعفون منظوربه) %3با قارچكش كاپتان ( هاگلدانگرفت. سپس 
رصد برتر از نظر د ينمونه 33ي در پايان نتايج مربوط به مطالعهشدند.  دارريشهژنوتيپ  148ماسه، ارزيابي شدند. 

 انجام شد. SPSS افزارنرم ييلهوسبهها ي آماري دادهتجزيه .شد ها گزارششدن قلمه دارريشه

 
  نتايج و بحث

). بر اين 1بود (جدول  دارمعني% 1تجزيه واريانس نشان داد، اختلاف بين صفات بررسي شده در سطح  ييجهنت
  ها از نظر صفات مورد بررسي اختلاف وجود دارد.گفت بين ژنوتيپ توانيماساس 
ترين ريشه د ريشه و طول بلندنشده، ميانگين تعدا دارريشهقلمه  درصدشده،  دارريشهقلمه  درصد: تجزيه واريانس صفات 1جدول 

 مختلف آلوي مورد بررسي هايژنوتيپدر 

درجه  ميانگين مربعات
طول بلندترين   منابع تغيير  آزادي

 شده دارريشهدرصد قلمه   نشده دارريشهدرصد قلمه   چهريشهتعداد   چهريشه

 ژنوتيپ 32 **781/72 **830/44 **11/70 **4/62

7/0  78/0  1/196  65/182  66 
خطاي 
 آزمايشي

 % 1در سطح  دارمعني: **

 
اراي بالاترين د 6و  9،11ژنوتيپ شماره  سه). 2بود (جدول مؤثرشده  دارريشهقلمه  درصدنوع ژنوتيپ روي 

 ). 2شده بودند (جدول  دارريشهقلمه درصد 
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  بررسي شده هايژنوتيپمقايسه ميانگين صفات مطالعه شده در بين  -2جدول 
 چهريشهطول بلندترين 

 (سانتيمتر)
 دارريشهدرصد قلمه   چهريشهتعداد 

  نشده
 دارريشهدرصد قلمه 
  شماره ژنوتيپ  شده

56/3  7/3  68/67  32/32  1G 

47/3  03/5  68/67  32/32  2G 

66/4  23/3  57/56  43/43  3G 

2/5  74/4  74/73  26/26  4G 

46/1  43/2  7/69  3/30  5G 

86/2  73/3  23/23  77/76  6G 

9/3  05/4  37/37  53/52  7G 

13/2  4/3  65/64  35/35  8G 

23/5  97/2  19/19  81/80  9G 

96/2  18/4  65/64  35/35  10G 

63/3  34/3  19/19  81/80  11G 

2/3  13/4  65/64  35/35  12G 

33/4  04/7  75/74  25/25  13G 

56/2  06/5  6/59  4/40  14G 

4/6  64/2  55/54  45/45  15G 

06/3  44/8  78/77  21/21  16G 

26/5  83/4  77/76  23/23  17G 

73/1  70/2  8/79  2/20  18G 

83/2  35/4  67/66  33/33  19G 

96/3  11/3  67/66  33/33  20G 

1/2  63/1  75/74  35/35  21G 

7/2  1/7  68/67  32/32  22G 

93/3  49/4  6/59  4/40  23G 

1/6  2/4  6/59  4/40  24G 

36/4  92/7  74/73  26/26  25G 

23/2  15/5  78/77  22/22  26G 

03/3  94/4  8/79  2/20  27G 

76/2  4/9  6/59  4/40  28G 

56/4  63/7  72/71  28/28  29G 

63/2  49/2  8/79  2/20  30G 

63/4  53/6  72/71  28/28  31G 

66/2  92/1  44/44  56/55  32G 

9/4  25/2  65/64  35/35  33G 

37/1  44/1  83/22  03/22  LSD 

  
  . باشندمي 11و  9، 6شماره  هايژنوتيپپايه،  عنوانبهدر نهايت بهترين ژنوتيپ براي تكثير رويشي و انتخاب 
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Abstract: 
Plum is among the most important of prunus species that mostly propagated by seed, cutting and 
grafting methods. In this experiment cuttings took from trees in Research station at early winter. In 
this experiment the propagation hard wood cutting of plum genotypes treated in 1500 ppm IBA by 
quick deep method (5-7 second).  Then cuttings were planted. Disinfection was carried out by 
applying Captan fungicide (3% concentration). Data was recorded at three months after 
plantation. Genotypes Number 9, 6 and 11 had the highest percentage number of rooted cuttings 
were 80.81%, 80.81% and 76.77%. Genotypes Number 13, 16, , 25 and 28 had the highest number 
of roots per cuttings (7.04, 8.44, 7.92 and 9.4). Genotype Number 17 had the highest root length 
(5.26) cm.  
Keywords:Prunus domestica, Genotype, Hard wood cutting, IBA, Root. 

  
 
 


