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  چكيده

 ازآنجاكهباشد محصولات منطقه شمال ايران مي ترينمهم) يكي از Camellia sinensis (L.) O. Kuntzeچاي (
لاعات هاي چاي منطقه به دلايل مختلف در معرض از بين رفتن قرار دارند، بنابراين داشتن اطامروزه بسياري از بوته

يابي به گياهان مناسب و با اهداف خاص كمك شاياني هاي اصلاحي جهت دستطراحي برنامهدرباره ژنتيك آن براي 
نتيكي صفت مورفولوژيكي مورد بررسي تنوع ژ 12درختچه چاي از سه منطقه با استفاده از  30است. در اين بررسي 

گروه پنجم تعداد  جزبهها گروههاي در پنج گروه قرار گرفتند كه تمام هاي حاصل نمونهرار گرفتند. بر اساس دادهق
ها را در بر داشت. درصد كل نمونه 74) حدود 5ها را شامل بودند و گروه اصلي شناسايي شده (گروه محدودي از نمونه

هاي بدست آمده از اين بررسي با گياهان در خوشه هايبنديگروهمشخص گرديد كه  بنديخوشهبر اساس اين نتايج 
  امد.ندارد و از سوي ديگر تنوع مورفولوژيكي بالايي نيز در بين گياهان بدست ني خوانيهمتوزيع جغرافيايي 

  چاي، تنوع ژنتيكي، نشانگر موفولوژيكي، كلاستر: كليدي كلمات
  
  دمهمق

اي گياهان نوشابه ترينيكي از قديمي ،Theaceaceخانواده  از Camelliasinensis(L.)O.Kuntzeگياه چاي با نام علمي 
، Betjanهاي ه بذري با ناماساس و پايه ژنتيكي چاي تحت كشت در ايران از سه واريت باشد.مي دنيادر  حاوي كافئين غيرالكلي

Dhonjan  وRajghur هاي باشد و براي معرفي كلونييآزاد م افشانيگردهگياهي با  ). چاي1388احمدي شاد و همكاران، باشد (مي
 ).Jamal Omidi, 2000(گردد شي) استفاده مي(روي غيرجنسيهاي با روش هاآنهاي برتر و تكثير جديد از روش انتخاب ژنوتيپ

 ي بررسي تنوعترين ابزار براباشد. يكي از سادههاي موجود ميهاي برتر نياز به بررسي تنوع مابين ژنوتيپبراي شناسايي ژنوتيپ
مد كه پيا هستند صفاتي با متناظر عمدتاً يكيمورفولوژ يشانگرهانباشد. ستفاده از نشانگرهاي مورفولوژي ميها اموجود مابين نمونه

ن محققي مورداستفادهباشند. نشانگرهاي مورفولوژي جز اولين نشانگرهايي هستند كه مي DNAدر مورفولوژي  رؤيتقابلهاي جهش
 ينشانگرها شوند.يم ديتول ييزاجهش شاتيآزما جهينت در اي و شونديم افتي يعيطب يهاتيدر جمع نشانگرها نياند. اقرار گرفته
تنوع ژنتيكي در گياهان  از نشانگرهاي مورفولوژي براي بررسي ).1388هستند (نقوي و همكاران،  توارث همبارز يدارا يكيمورفولوژ

پور و غفاري علي، Campos et al., 2005 ،Koehler-Santos et al., 2003 ،Susandarini et al., 2013متعددي استفاده شده است (
تنوع را  خوبيبهسته . از اين دسته نشانگرها در چاي نيز استفاده شده است كه توان)1390سليم پور و همكاران، ، 1390موفق، 

  .)Phong et al., 2016و  Vo, 2006 ،Rajkumar et al., 2010 ،Subramani et al., 2010( نشان دهد
 .C. sinensis varآسام () و چاي C. sinensisvar. sinensisبر اساس خصوصيات برگ و رشدي گياه چاي به دو دسته چاي چيني (

assamica) تقسيم شده است (Sealy, 1958 شده است با اين تفاوت كه  تأييد مجددا1962ًويت در سال  توسط بنديگروه). اين
نشانگرهاي  كاربرد) نيز با Phong et al., 2016. فونگ و همكاران (معرفي نموده است C. assamicaنوع چاي آسامي را با نام 

هاي نتايج مشابه گزارشنتايج مشابهي گرفتند و بيان نمودند كه با استفاده از اين نشانگرها  iPBSمورفولوژي همراه با نشانگر 
توانند در بررسي اعلام شده است كه صفات وابسته به برگ مي گردد.چاي حاصل مي شناسيگياه بنديطبقهگذشته در ارتباط با 



 

 ٢

توان براي شناسايي انواع ارقام استفاده بنابراين از اين صفات مي نشان دهند خوبيبهها را تفاوت چاي، هاينمونهمابين ارقام و 
  .)Rajkumar et al., 2010( گردند

 د چاي كشورمركز تولي عنوانبههدف كلي تحقيق حاضر مطالعه و بررسي ميزان تنوع ژنتيكي موجود گياه چاي در منطقه لاهيجان 
  باشد.مينشانگرهاي مورفولوژي  يلهوسبه
  

  هامواد و روش
و شيخ زاهد  شالبيجار، كتهشامل كاه كاريچاييكي در سه منطقه ژهاي مورفولوبراي بررسي تنوع ژنتيكي بر اساس داده

فات مورد بررسي مورد بررسي قرار گرفتند. صمرتبط با برگ و بوته صفت كيفي  9صفت كمي و  3صفت شامل  12لاهيجان تعداد 
). IPGRI. 2000) انتخاب شده بودند (IPGRIتيكي گياهان (المللي مخازن ژنتوسط موسسه بين شدهمعرفي نامهتوصيفبر اساس 

 افزارنرمشده و سپس توسط همين  استانداردسازي YBARو ضريب  Ntsys افزارنرمهاي حاصل جهت بررسي ابتدا توسط داده
تم ه از الگوريبر اساس ضريب اقليدسي محاسبه گرديد. جهت طراحي كلاستر بر اساس ماتريس تشاب دودوبه تشابهماتريس 

UPGMA  افزارنرمدر Ntsys .را  هاآن آوريجمعن پژوهش و محل يهاي چاي مورد بررسي در انمونه كدبندي 1جدول  استفاده شد
 ).Rohlf, 2000دهد (نشان مي

  .هاآن آوريجمعن پژوهش و محل يدر ا رسيهاي چاي مورد برنمونه كدبندي )1(جدول
  گيريمنطقه نمونه  كد نمونه  رديف  گيريمنطقه نمونه  كد نمونه  رديف

1  G1 (روستاي كوبيجار) 16 لاهيجان  G16  شال)لاهيجان (روستاي كته  

2  G2  (روستاي كوبيجار) 17 لاهيجان  G17   شال)كتهلاهيجان (روستاي  

3  G3  (روستاي كوبيجار) 18 لاهيجان  G18  شال)لاهيجان (روستاي كته  

4  G4  (روستاي كوبيجار) 19 لاهيجان  G19  شال)لاهيجان (روستاي كته  

5  G5  (روستاي كوبيجار) 20 لاهيجان  G20  شال)لاهيجان (روستاي كته  

6  G6  (روستاي كوبيجار) 21 لاهيجان  G21  زاهد)لاهيجان (باغات شيخ  

7  G7  (روستاي كوبيجار) 22 لاهيجان  G22  (باغات شيخ زاهد) لاهيجان 

8  G8  (روستاي كوبيجار) 23 لاهيجان  G23  (باغات شيخ زاهد) لاهيجان 

9  G9  (روستاي كوبيجار) 24 لاهيجان  G24  (باغات شيخ زاهد) لاهيجان 

10  G10  (روستاي كوبيجار) 25 لاهيجان  G25   زاهد)لاهيجان (باغات شيخ  

11  G11   شالكتهلاهيجان (روستاي(  26  G26 (باغات شيخ زاهد) لاهيجان 

12  G12  شال)لاهيجان (روستاي كته  27  G27 (باغات شيخ زاهد) لاهيجان 

13  G13  شال)لاهيجان (روستاي كته  28  G28 (باغات شيخ زاهد) لاهيجان 

14  G14  شال)لاهيجان (روستاي كته  29  G29  شيخ زاهد)لاهيجان (باغات  

15  G15  شال)لاهيجان (روستاي كته  30  G30 (باغات شيخ زاهد) لاهيجان 

  
  نتايج و بحث

هاي چاي سه منطقه كاشت اين درخت صورت براي مورفولوژي برگ نمونه IPGRI نامهتوصيفها بر اساس شناسايي نمونه
هاي كوچك و كمي در تفاوت هاآناز نظر موفولوژي مشابه يكديگر بودند، اگرچه برخي از  شدهگزينشهاي چاي گرفت.تمام نمونه

هاي مانند زاويه شاخه، شكل نوك برگ، شكل حاشيه برگ، زاويه برگ با شاخه، رنگ برگ بالغ، سطح بالايي برگ از نظر ويژگي
ندازه (طول و عرض) پهنك برگ نشان دادند. با صاف يا مواجي، شكل پايه برگ (سمت دمبرگ)، حاشيه پهنك، شكل پهنك و ا

اصلي صورت پذيرد كه به علت كمتر از يك بودن  هايمؤلفهمحاسبه گرديد تا تجزيه به  هاويژگيبراي  PCAها، بررسي آماري داده
هاي از داده شدهتهيهر هاي انتخاب شده با يكديگر رابطه قوي ندارند. با بررسي كلاستاين نتيجه حاصل گرديد كه ويژگي هاآنتمام 
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) مشخص UPGMA و Single method ،Median method ،Complete method ،Ward methodهاي متفاوت (مورفولوژي با روش
  دهد.هاي مورد بررسي را انجام مينمونه بنديگروهبهترين حالت تفكيك و  UPGMAگرديد كه روش 

ول اگروه اصلي تقسيم گرديدند. گروه  پنجبه  4/1در سطح  ها در ابتداگردد نمونهمي مشاهده) 1كه در نمودار (شكل  طورهمان
) S27و  S12مل دو نمونه (متعلق به منطقه شيخ زاهد بودند. گروه دوم شا هاآن) بود كه تمام S29و  S22 ،S24 ،S25نمونه ( 4 شامل

بود. گروه اصلي كه  S8و تنها عضو گروه چهارم  S23تنها يك عضو داشتند. تنها عضو گروه سوم  هركدامبود. دو گروه سوم و چهار 
 به 2/1هاي اين گروه در سطح نمونه نمونه مورد بررسي را در بر داشت. 22گروه پنجم بود كه  درواقعدر تجزيه كلاستر بدست آمد 

دو نمونه را شامل  سوم تنها زيرگروهنمونه و  11دوم شامل  رگروهزينمونه،  9اول شامل  زيرگروهتقسيم شدند كه  زيرگروهسه 
 ها مختص به منطقه جغرافيايي خاصي نبودند.زيرگروهاز اين  كدامهيچ شدند.مي

 
  هاي مورد بررسينمونه بنديگروهبراي  مورفولوژيهاي كلاستر حاصل از داده -1شكل

  
هاي چاي كشت شده در دارد كه اختلافات زيادي مابين نمونهبيان مي مورفولوژينتايج حاصل از كاربرد نشانگر  طوركليبه
 ,.Phong et al و Rajkumar et al., 2010اند (مشاهدات گذشته نيز نتايج مشابهي را بيان نمودهدارد. نوجود  كاريچايمناطق 

هاي بالاتر و همچنين نشانگرهاي بيشتر دقيق و با دقت بالاتر نياز به بررسي تعداد نمونه طوربهبراي بيان اين موضوع البته  ).2016
  باشد.مي AFLPو  ISSR ،SSRو با دقت بالاتر مانند 
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Abstract 

Tea (Camellia sinensis(L.) O. Kuntze) is one of most important crop in north of Iran. Today’s, many 
of these plants are at risk of disappearing therefore having information about genetic of them can help in 
designing of genetic resources conservation and  breeding programs. In this study, genetic diversity of 30 tea 
plants from three districts was studied by using 12 morphological traits. According to the data, samples were 
placed in five groups which except fifth group the others contained limited number of samples. The main 
group (group five) contained 74% of all samples approximately. Based on the results, clustering showed that 
grouping of samples was not match with the geographic distribution and we were not found high level of 
morphological diversity in tea plants. 
Keywords: Tea, Genetic Diversity, morphological Markers, cluster 

 


