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چکیده
اصلاح ینددر فرآیها، گام مهمبرتر از درون آنيهاو انتخاب نمونهیاهیگهايیتجمعخصوصیات ژنتیکیکاوش در

هاي جمعیتژنتیکی تنوعپژوهش پیش رو. در شودیمحسوب میاهیگيمواد اولیه داروسازینمأدر جهت تییدارویاهانگ
Dracocephalum moldavica(بادرشبیمختلف شونده کشت L. ( مولکولی ایران با استفاده از نشانگرغرب شمال درISSR،

94آغازگر مورد مطالعه، در مجموع 14از تعداد در مجموعمورد بررسی قرار گرفتند.یهاي اصلاحبرداري در پروژهبهرهمنظوربه
مورفیسم) بودند. باند داراي چندشکلی (پلی84باند یک شکل (مونومورف) و 10باند با وضوح بالا تولید گردید که از این تعداد 

بر اساس UPGMAروش اي بهمتفاوت بود. تجزیه خوشه6باند به ازاي هر آغازگر و با میانگین 4-8تعداد باندهاي چندشکل بین 
شونده بادرشبی به هاي کشتانجام گردید که بر این اساس جمعیتNTSYSافزار ماتریس تشابه ژنتیکی جاکارد و با استفاده از نرم

، هاي کشتیبانجمعیتاز بادرشبی هاي توده، گروه اول دندروگرامدرتقسیم شدند. ISSRدو گروه اصلی بر مبناي نشانگر 
هایی از جمعیتهمچنین گرفتند.قرارشرقی) آباد (آذربایجانغربی)، جهانگیر و حکم(آذربایجانباغچاجوق، نقدهقلعه،توپراق

داشتن شناخت روي تنوع گرفتند. جايدر گروه دوم شرقی) شیراز (آذربایجانغربی)، جهانگیر و روستايکشتیبان (آذربایجان
برداري مستقیم یا اصلاح گیاه بادرشبی هاي مناسب جهت بهرهگیاهی و طراحی برنامههاي پلاسمتواند در مدیریت ژرمژنتیکی می

هاي بادرشبی دو استان واقع در بندي کلی، نتایج این تحقیق بیانگر وجود تنوع نسبتاً قابل توجه در جمعیتباشد. در جمعسودمند 
توجه قرار گیرد. هاي اصلاحی مورد تواند در برنامهباشد که میشمال غرب ایران می

ISSR، تنوع، شوندههاي کشتبادرشبی، جمعیتکلیدي: کلمات 

مقدمه
هاي اصلاحی قابل توجهی روي گیاهان دارویی و هاي مطلوب، برنامهدر کشور ما به دلیل عدم شناخت ذخایر ژنتیکی و ژن

هاي هاي مختلف، ژنخصوصیات ارقام و گونهتوان با شناسایی و بررسی معطر صورت نگرفته است، با توجه به این موضوع می
نژادي به میزان تنوع موجود در گیاهان زراعی و خویشاوندان در این راستا موفقیت فرآیند به. مطلوب و مورد نیاز را تأمین نمود

زینلی و همکاران،(ندنهنژادگر را بنیان میبه عبارتی مواد ژنتیکی، گنجینه با ارزشی هستند که اساس کار به. ها بستگی داردآن
مناسب يهاپیعدم وجود ژنوتیی دارواهانیگقاتیتحقنهیعمده در زميهاتیاز محدودیکبا توجه به این موضوع که ی).1389

عتنوانسی میزربر، در حال حاضر بالا استیستیفعال زباتیبرتر با ترکيهاپیمختلف کاشت و انتخاب ژنوتيهاستمیسيبرا
با . )Rahimmalek, 2012(صلاحی میباشد ايکثر برنامههادر الیهاويهامقداز ثی گیاهی یکیارخایر تودر ذژنتیکی جمعیت

هاي مولکولی و غیر هاي اصلاح نباتات شناسایی این تنوع از طریق روشتوجه به نقش تنوع ژنتیکی در پیشبرد اهداف برنامه
Beheraمولکولی با اهمیت خواهد بود ( et al., 2008.(
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ي موجود و قابل تکثیر بین دو ریزماهواره را که در DNAکه قطعههستند PCRاز جمله نشانگرهاي مبتنی بر ISSRنشانگرهاي 
را دارا و فاقد معایبی از قبیل SSRو RAPD ،AFLPاین نشانگرها مزایاي سه نشانگر .کندجهت مخالف هم قرار دارند را تکثیر می

Terzopoulosباشند (تکرار پذیري کم و هزینه بالا می & Bebeli, 2008.( نشانگرهايISSR نیمه تصادفی بوده و از تکرارپذیري و
Linچند شکلی بالایی برخوردار است و در دامنه وسیعی از گیاهان کاربرد دارد ( et al., 2010 .( با نام علمی بادرشبی

Dracocephalum moldavica علت داشتن یکی از گیاهان دارویی مهم شناخته شده در سراسر دنیا است، که بهاز خانواده نعناعیان
از کاربرد فراوانی برخوردار است هاي با ارزش در صنایع آرایشی و بهداشتی، غذایی و صنایع وابسته به داروسازي اسانس و ترکیب

ژنتیکیی درسطح مولکولی در زمینه بررسی تنوع تاکنون هیچ گونه تحقیقاته به این موضوع که با توج).1386امیدبیگی،(
در این تحقیق تنوع ژنتیکی .ریزي شده استدر این زمینه پایهپژوهش حاضر ،انجام نشده استگیاه دارویی بادرشبیدر هاجمعیت

) ISSRاي (نشانگر ریزماهواره32اي از ی توسط مجموعهکشت شونده از این گیاه دارویی در سطح مولکولجمعیتهفتدر 
.مورد بررسی قرار گرفتنژاديهاي بهپلاسم موجود و استفاده بهینه از آن در برنامهمنظور مدیریت بهتر ژرمبه

هامواد و روش
از مناطق مختلف در بادرشبیشونده گیاه دارویی جمعیت کشتهفتبذور هاي مولکولی منظور انجام بررسیدر این تحقیق به
واقع شیراز) آباد، جهانگیر و روستاي(حکمشرقی و آذربایجانقلعه و باغچاجوق) (نقده، کشتیبان، توپراقغربی دو استان آذربایجان

ی هاي برگنمونه.و در مزرعه مرکز تحقیقات کشاورزي و منابع طبیعی استان همدان کشت شدندشدندتهیهغرب ایران در شمال
و تصادفی انتخاب ور طبه) نمونه از هر جمعیت10(نمونه70طور جداگانه و در مجموع تعداد بههاگیاه بادرشبی از تک بوته

.با اندکی تغییرات استخراج گردیدبر اساس دستورالعمل دویل و دویلCTABبه روش تغییر یافته DNAاستخراج .برداشت شدند
در وشدندرزفوولکتراPCRيکنشهااز واهمدآستدل بهمحصو.استفاده گردیدISSRآغازگر جفت 32تحقیق از نیدر ا

متیدیوالمحلواز دهستفاابنفش باوراءشعه مااتحتتابشPCRتمحصولانیتشدرؤقابلرهمنظوـبژل يمیزآنگرنهایت 
از ضریب تشابه گردید. برداري مشاهده و عکسUVتحت نور ) Gel Documantation(دستگاه ژل داك لهیو به وسمنجاامایدوبر

اي بر مبناي میانگین ها با استفاده از تجزیه خوشهبندي جمعیتها استفاده گردید و گروهجاکارد براي محاسبه تشابه بین جمعیت
ترسیم شد. اي آن و نمودار خوشهمحاسبهNTSYSpc 1ver 2.02افزار با نرمUPGMAها حسابی فاصله

و بحثنتایج
تنوع ژنتیکی .آغازگر انتخاب شدند14باندي، تعداد از نظر تکرارپذیري و وضوحمورد استفاده آغازگر 32ازبررسیدر این

سیستم 14شرقی با استفاده از غربی و آذربایجان آوري شده از دو استان آذربایجانشونده بادرشبی جمعهاي کشتجمعیت
عدد 10باند تولید شده 94از مجموع باند قابل امتیازدهی تولید کردند. 94که در مجموعگرفتمورد بررسی قرارISSRنشانگري 

% بود که این میزان، 4/91مورف (چندشکل) بود که میانگین درصد چندشکلی در این آغازگرها تاي آن پلی84آن منومورف و 
براي هر آغازگر مشاهده 6و با میانگین تعداد آلل8تا 4ازگر ازکند. تعداد آلل براي هر آغها را توجیه میتنوع ژنتیکی ژنوتیپ

ترتیب بیشترین و کمترین تعداد قطعات قطعه به4با IS20و IS10 ،IS18قطعه چندشکل و آغازگرهاي 8با IS5آغازگر شد. 
درصد چندشکلی را نشان دادند. کمترین درصد 100آغازگر 10مورد استفاده، ISSRآغازگر 14از بین چندشکل را دارا بودند. 

چندشکلی) در درصد91تعداد باند تکثیر شده و میزان چندشکلی بالا (.مشاهده شدIS10% در آغازگر 50چندشکلی به میزان 
این است. ها بودهتنوع ژنتیکی آنارزیابیدر ISSRبالاي آغازگرهايمورد مطالعه بیانگر کارآییشونده بادرشبیکشتهاي توده
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pharmaceutical raw materials. The present study was undertaken to assess genetic diversity in Iranian
landraces (cultivated populations) of Dracocephalum moldavica from different locations in North
West of Iran based on ISSR (Inter simple sequence repeats) markers. Forteen ISSR primers produced
94 amplified bands of which 10 were monomorphic and 84 were polymorphic. The numbers of
observed polymorphic bonds (each bond as an Allele) were between 4-8 with average of 6. The
dendrogram was constructed using UPGMA method based on Jaccard genetic similarity matrix with
the help of NTSYSpc 2.02 software, which distinguished two main groups among seven cultivated
population of Dracocephalum moldavica based on ISSR analyses. In the first group of dendrogram,
Moldavian Balm populations included Keshtiban, Topragh Ghalee, Baghchajogh, Naghadeh (West
Azerbaijan), Jahangir and Hokmabad (East Azerbaijan) were placed. Also the populations of the
Keshtiban (West Azerbaijan), Jahangir and Shiraz Valley (East Azerbaijan) were placed in the second
group. Our genetic diversity analysis could provide useful information for utilization of these
materials, especially for genetic improvement. The present study demonstrated a broad diversity
among Moldavian Balm landraces from North West of Iran. This knowledge could be useful in
germplasm management, conservation and breeding programs of D. moldavica.
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