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چکیده
پارامترهايدیگروهاآنبینرابطهوخصوصیوعمومیپذیريترکیبقابلیتپذیري،وراثتژن،عملنوعبرآوردبراي

'گلپایگان'،'گرمک'،'سبزسوسکی'،'میرپنجی'،'خاتونی'،'تاشکندي'شاملایرانیبومیتودههفتمیوهصفت درصد قندژنتیکی

21شامل ژنتیکیمواددومسالدرها در سال نخست، پس از انجام تلاقی. شدنددادهتلاقیکاملآللدايطرحیکدر'1آران'و
از . شدندکشتنظرموردتصفارزیابیوالدها جهتهمراهبهخودگشنیتلاقیحالتهفتومعکوستلاقی21مستقیم،تلاقی

جامدموادمیزان میوهقندارزیابیبرايشود،در نظر گرفته میمیوهشیرینیمعادلمحلولجامدموادها میزانملونآنجایی که در
دار زیادي تفاوت معنیتجزیه واریانس . شدانجامجینکز-یمنهروشبهژنتیکیتجزیهشد.گیريرسیده اندازههايمیوهدرمحلول

کهدادنشانغالبیتدرجهمیانگینبرآورد. دادنشانمیوه درصد قندصفتبرايو هفت والدF1میان مقادیر میانگین هیبریدهاي 
کاربهگریفینگنخستروشپذیريترکیبتجزیهبراي. شودمیکنترلغالبیتفوقاثرباهاییژنوسیلهبهمیوهقنددرصدصفت
قنددرصدصفتدر'تاشکندي'توده. دادنشانداريعنیمتفاوتخصوصیوعمومیپذیريترکیبمربعاتمیانگین. شدگرفته

تلاقیترکیبدرصفتاین برايخصوصیپذیريترکیبقابلیتبیشترینوبودداراراعمومیپذیريترکیبقابلیتبیشترینمیوه
گردیدبرآورد34/0و79/0ترتیبو خصوصی براي درصد قند میوه بهعمومیپذیريوراثتمقدار .شددیده'میرپنجی×تاشکندي'

درقند میوهافزایشبرايگزینشبنابراین. دارندزیادينقشصفتاینکنترلدرغالبیتومحیطیاثراتدهدمینشانکه
.داشتنخواهدشیرینیافزایشدرزیاديبهبودنخستهاينسل

F1، وراثت پذیريغالبیت، جینکز، –هیمنروشپذیري،ترکیبکلیدي: کلمات

دمهمق
ازتاکنوندیربازازدهند،میتشکیلراCucumis meloگونهگوناگونهايگروهکهو گرمکطالبیخربزه وانواع

2012سالدرتنمیلیون45/1و تولیدهکتار82000حدودکشتزیربا سطحایران. استبودهایرانکشاورزيمهممحصولات
گفتهنظردرمحلولجامدموادبامترادفغالبامیوهقندمیزان. (FAOSTAT, 2012)استبودهعمده دنیا سومین تولید کننده 

شیرینیباپارامتراینتنهانههاملوندر). Baldwin, 2002(استمیوهبیشترشیرینیمعادلمحلولجامدموادبالايمیزانوشودمی
شاخص ترینبنابراین این صفت مهم). Albuquerque, 2006(هددمینشانهمبستگینیزمیوهطعمبابلکهدارد،مثبتیهمبستگی

یکپذیريوراثتازآگاهیبا .یابندمیتلاقیهمدگرگشن بوده و باگیاهانیطالبیوخربزهشود.کیفیت میوه نیز محسوب می
باشد،بالاصفتیپذیريراثتووقتی. ودنمبرآورداست،بهنژاديمعیارتریناساسیکهراگزینشبهپاسخمیزانتوان میصفت

یککداماینکهتشخیصوانتخابگیري،دورگهايبرنامهدر. استمشکلگزینشعملپایینپذیريوراثتباوآسانگزینش
هايتجزیهطریقازاطلاعاتیچنین). 1387اهدایی،(استمهمبسیارمواردازهستندمطلوبهايژنانتقالقدرتدارايوالدیناز
پارامترهايبرآوردبرايتلاقیهايروشترینمتداولازآللدايهايتلاقی. آیدمیدستبهآللدايهايتلاقیمانندکمییکژنت
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قابلیتبررسیها وژنعملنحوهوپذیريوراثتتعیینپژوهش حاضر براي .استوالدینپذیريترکیبقدرتوژنتیکی
.انجام شدآلل دايتجزیهروشبهایرانیخربزه و طالبیتودهچند در یرینی میوهصفت شبرايخصوصیوعمومیپذیريترکیب

هامواد و روش
از گروه تودهچهارشاملایرانیتوده7آن شد که دراجراتهراندانشگاهباغبانیعلومگروهتحقیقاتمرکزدرآزمایشاین 

از و یک توده )1آرانوگلپایگان(2از گروه کانتالوپنسیستودهو دو)میرپنجیوخاتونیتاشکندي،سبز،سوسکی(1اینودوروس
این پژوهش بر اساس هايبندي توده(گروهشدنددادهتلاقیکاملآللدايطرحیکدرکرمان) گرمک (3گروه رتیکولاتوس

Raghamiتوصیف شده توسط ایرانی ملون هايگروه et al. انجام آللدايهايقیتلانخستسالدر. انجام شده است)(2014)
یکدروالد،هفتهمراهبه) معکوستلاقی21ومستقیمتلاقی21(ترکیب49شاملآمدهبدستهايتلاقیبعدسالدروشد

قندارزیابی براي.شدکشتنظرموردصفاتارزیابیجهتتکرار سهباتصادفیکاملهايبلوكطرحقالبدرآزمایشیطرح
(%) بریکسدرجهحسببروشداستفادهرفراکتومتردستگاهوسیلهبهرسیده،هايمیوهدرمحلولجامدموادیريگاندازهازمیوه

و با توجه به شدانجامSASافزارنرمباLSDروشبهها میانگینمقایسهوواریانستجزیه. شدیادداشتمیوهقنددرصدعنوانبه
انجام )1956) و گریفینگ (1953یمن (روش جینکز و هدوبهآللدايواریانسجزیهتها،ژنوتیپبینداروجود تفاوت معنی

Excelافزارهاي برقرار بودن فرضیات مدل با استفاده از نرمنخستبر اساس روش جینکز و هیمن واریانس . به منظور تجزیه گرفت

ومثبتهايکننده صفت، فراوانی آللهاي کنترلد ژن. سپس پارامترهاي ژنتیکی از قبیل درجه غالبیت، تعداگردیدبررسی SPSSو 
در برآورد شد. )Dial98)Ukai, 1998افزاراز نرمگیريبهرهبا عمومی و خصوصی صفاتیريپذوراثتواثرات مادري منفی، 

مدل -وش اولپذیري عمومی و خصوصی و اثرات مادري بر اساس رتجزیه به روش گریفینگ تجزیه واریانس براي قابلیت ترکیب
h2)عمومیپذیريوراثتدست آمد. ) به2005(ژانگ و همکاران، DIALLEL-SAS05اول گریفینگ با استفاده از برنامه 

b)و
h2)خصوصی پذیريوراثت

n)2ها فرمولایندر. شدندمحاسبهزیرهايفرمولازاستفادهبا
A2افزایشی، واریانس

Dاریانسو
2غالبیت، 

Eخطا واریانسوr.تعداد تکرار است
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محاسبه (نسبت بیکر) از رابطه GCA:SCAبراي تعیین سهم واریانس افزایشی در کنترل ژنتیکی صفات نسبت 
شودالبیت کنترل میغاثراتبامیزانچهوافزایشیاثراتباشدهمشاهدهواریانسازمیزانچهکهدهداین رابطه نشان میشد. 

)(Backer, 1978.

نتایج و بحث
. استژنتیکیهايبررسیبرايکافیتنوعوجودنشانگرکهبوددارمعنیمیوهقنددرصدتصفبرايهاژنوتیپمربعاتمیانگین

بررسییمنهوجینکزمدلهايفرضیهبودنبرقرار. داشتوجودآللدايتلاقیطرحاساسبرژنتیکیهايتجزیهامکانبنابراین
برآوردهیمنهوجینکزروشاساسبرتجزیهبرايلازمفرضیاتدرصد قند میوه براي صفت کهدادنشانمقدماتیآزمونوشد

. در بین بوددرصداحتمال یکسطحدرهاژنوتیپتفاوتدار بودنگر معنیتجزیه واریانس براي این صفت نشاننتایج است. شده

1 inodorus
2 cantalupensis
3 reticulatus
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را میوه درصد کمترین شیرینی 73/5با 'گرمک'و ترینشیریندرصد 17/9رابر با بمواد جامد محلولبا مقدار 'تاشکندي'هاوالد
داشت و دورگ راهامیوهترینشیریندرصد70/11با مقدار 'سبزسوسکی× تاشکندي'ا نیز دورگ هتلاقیمیاندردارا بود.

.ا را تولید نمودهترین میوهشیریندرصد کم61/5با 'میرپنجی× گلپایگان'
نسبت.بوددارمعنیمادريو نیز اثراتخصوصیوعمومیپذیريترکیبقابلیتکهدادنشانوالدهاپذیريترکیبزیه تج

GCA:SCA2جدول(بودصفتاینکنترلدرغالبیتاثراتبهنسبتافزایشیاثراتبیشتراهمیتنشانگرکهبود89/0برابر.(
وداشتندشیرینیافزایشدار برايو معنیمثبتپذیريقابلیت ترکیب'خاتونی'و '1آران'، 'تاشکندي'هايهتوددر میان والدها

، 'گرمک'هايتودهرا داشت. پذیري عمومی مقدار قابلیت ترکیببیشترین35/1با قابلیت ترکیب پذیري عمومی 'تاشکندي'
میانایندرکهدادندنشانهاتلاقیدرشیرینیافزایشبرايمنفیپذیريترکیبقابلیتنیز'سبزسوسکی'و 'میرپنجی'، 'گلپایگان'
تلاقیدرخصوصیپذیريبیشترین قابلیت ترکیبرا نشان داد.عمومیپذیريترکیبقابلیت کمترین-69/0مقداربا'گرمک'
) مشاهده شد.27/2('میرپنجی× نديتاشک'

شده بر اساس روش نخست گریفینگگیريي براي صفات اندازهپذیرو مقادیر وراثتGCA:SCAپذیري، نسبت . تجزیه ترکیب2جدول

h2
n h2

b GCA: SCA σ2r σ2s σ2g خطا REC SCA
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د میوهنقدرصد

ع): تنـو scaپـذیري عمـومی، (  ناشـی از قابلیـت ترکیـب   ع): تنـو gca(††درصد، 1و 5دار در سطح احتمال ترتیب نشانگر تفاوت معنیبه**و *
متقابـل و  هـاي  : تنوع خطا که معادل اثر متقابل بین تلاقی(error)هاي متقابل، :  تنوع بین تلاقیRec)پذیري خصوصی. (ناشی از قابلیت ترکیب

.هاستژنوتیپ

دهد نشان می) که2(جدولگردیدبرآورد34/0خصوصیپذیريوراثتو79/0عمومیپذیريوراثتدر روش گریفینگ 
بهبود نخستهاينسلدرشیرینیافزایشبراينقش زیادي دارند. بنابراین گزینشاین صفتکنترلدرغالبیتومحیطیاثرات

Kalb(شد% برآورد 66پیش از این در گزارشی پذیري خصوصی این صفت میزان وراثتداشت.خواهد نزیادي در افزایش شیرینی 

and Davis, 1984 (این ایرانی خربزه انجام شد ، هايی دیگر که روي تودهکه بیشتر از برآورد پژوهش حاضر بود. در گزارش
Feyzian(ي خصوصی برآورد شدندپذیربراي وراثت13/0پذیري عمومی و براي وراثت57/0پارامترها  et al., 2009(.

فوقاثربامیوهقنددرصدصفت،استD˂H1کهاینبهتوجهباوگرافیکیتحلیلدررگرسیونخطموقعیتبهتوجهبا
خطقطعمحلبهوالدتریننزدیک'1آران'کهدادنشانرگرسیونخططولدروالدهاپراکندگی.شودمیکنترلهاژنغالبیت

خطقطعمحلازنقطهدورتریندرنیز'خاتونی'توده. داشتراغالبهايژنبیشترینبنابراینبود،Wrمحوربارگرسیون
).1شکل(بودمغلوبهايژنبیشتریندارايدادنشانکهگرفتقراررگرسیون
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. 1،5آران. 4گرمک،. 3خاتونی،. 2تاشکندي،. 1(والدهاپراکنشباهمراهکنندهمحدودسهمیوVrرويWrرگرسیونخط. 1شکل
میوهقنددرصدصفتبرايرگرسیونخططولدر) گلپایگان. 7،سبزسوسکی. 6میرپنجی،
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Abstract

In order to estimation of general and specific combining ability, relationships between them,
heritability and the other breeding values for trait of sugar fruit percent in seven Iranian melon
populations namely 'Tashkandi', 'Khatouni', 'Garmak', 'Aran1', 'Mirpanji', 'Suski-e-Sabz' and
'Golpaygan' were crossed in a complete diallel design. After crossing in the first year, genetic
materials consisting 21direct and 21 reciprocal crosses and 7 selfing crosses along with parents were
cultured in second year to evaluate sugar fruit percent. Since, TSS values is considered equivalent to
the fruit sweetness in melon, TSS was measured for evaluation of fruit sugar percent. Genetic analysis
was carried out by Hayman-Jinks’s approach. Analysis of variance revealed high significant
differences among all the F1 hybrid means and among their respective seven parental values for
percent of fruit sugar. Estimation of average degree of dominance showed that this trait controlled by
genes with over dominant effect. Griffing’s method 1 was used for analysis of combining ability.
Mean squares of general and specific combining ability effects showed high significant differences for
the studied trait. The highest general combining ability effects for percent of fruit sugar was observed
in 'Tashkandi' and highest specific combining ability values recorded for combination cross of
'Tashkandi'×'Mirpanji'. Estimation of broad and narrow sense heritability values for percent of fruit
sugar were 0.79 and 0.34 respectively, indicating great role of environmental and dominant effects in
controlling of this trait. Therefore, selection for increasing in fruit sugar in first generations, will have
not improved fruit sweetness.

Key words: Combining ability; Dominance; F₁; Hayman-Jinks approach; Heritability


